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Otázky k obhajobě:



Otázka 1: Jaký počet vzorků diplomant považuje za adekvátní pro získání maximálně pravděpodobné
informace o haplotypové diveritě populace Li v toku?  
Otázka 2: Autor DP se nevěnoval problematice rozšíření Li v ČR z pohledu rybářského
managemnetu. Tak by nalezl vysvětlení, proč tzv. dunajské populace v ČR nemají nic společného s
dunajskými populacemi na Slovensku. Tyto populace (Svratka, Křetínka, Bečva) vznikly
vysazováním násad přibližně ve druhé polovině minulého století – jednotný haplotyp TH1. Současné
rozšíření Li v říční síti je výrazně větší, než byl původní přirozený stav. Jak si autor představuje
dodržování zásad stabilizace genetické charakteristiky populací Li v jednotlivých povodích při
současné proměnlivé produkci násad Li a nerovnoměrné lokalizaci produkčních zařízení ve vztahu k
povodím? 

Další připomínky, vyjádření a náměty k obhajobě práce resp. k jejímu dalšímu využití:

Cílem DP bylo pomocí genetických markerů zmapovat a popsat genetickou strukturu vybraných
populací lipana podhorního v ČR. Autor se pokusil o řešení otázek původu a příbuznosti nalezených
haplotypů v souvislosti s glaciálními změnami a strukturou říční sítě. Výsledky a závěry jsou
relevantní početnosti vzorků v jednotlivých populacích, tj. lze je pokládat za orientační. Za stávající
situace je pravděpodobně nemožné odhalit populaci, kterou bychom mohli označit jako původní pro
dané povodí. Rovněž je nereálné zohlednit získané výsledky studia genetické diverzity populací v
rámci rybářského managementu tohoto druhu. Uvedené poznámky nesnižují kvalitu posuzované
diplomové práce.  
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