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Oponentsky posudek na bakalarskou praci Renaty Strouhalové “Identifikace druhti a molekularni
taxonomie bejlomorek (Cecidomyiidae)”

Hned na zacatek bych rad skolitelku, Skolitele specialistu ¢i kohokoliv jiného zodpovédného,
pochvalil za dobfe zvolené téma. Stejné jako v pfipadé soubézné obhajované prace Pavliny Véchtové
to byla vhodné namichana kombinace jednoduché metodiky, poskytujici v podstaté jisté vysledky,
védecké aktualnosti a ekonomicky zajimavé modelové skupiny s moznosti praktického vyuziti vystupt.

Predkladana préce si klade za cil optimalizovat extrakci DNA z larev bejlomorek. Z predem
vytypovanych molekularnich markert vybrat ty nejvhodnéjsi pro mezidruhovou/rodovou identifikaci a
pokusit se tyto markery zpétné aplikovat na zvolené taxonomické komplexy morfologicky Spatné
odlisitelnych druhii. M4 standardni ¢lenéni a mozné trochu nadpriimérnou velikost. Urovei cestiny je
az na malé vyjimky také spise nadprimérna. V Uvodu nas autorka seznamuje se studovanou skupinou i
molekularni taxonomii obecné. Ctenéf se v ni dozvi vie podstaté, rozhodné mu pomiize uvést do
problematiky. Cile prace jsou formulovany vécné a srozumitelné. Pouze metodicka cast je, i kdyZ ne
tak jako v pripadé kolegyné, dle mého nédzoru opét zbytecné nafoukld, ale budiZ, snad to nékomu v
budoucnosti poslouZi...

Vysledky jsou predkladany logicky a srozumitelné. Stejné jako v pripadé kolegyné Véchtoveé se
podarilo amplifikovat pouze dva lokusy (v tomto piipadé COI a ITS), néjak ale postradam vice
informaci o tom, co vSechno autorka podnikla pro tispésnou amplifikaci zbyvajicich dvou markert. 1
zde mam také vyhrady ke grafické kvalité prezentovanych dendrogrami a nadbytecnosti nékterych
udaji (procentudlni zastoupeni jednotlivych bazi). PouZitd metodika je pro potfeby bakaléaiské prace
adekvatni, ale dtirazné bych se primlouval za zafazeni sekvenci dostupnych v genové bance. Rozhodné
by praci spise pomohly a argument o tom, Ze by mohly analyzy zkreslit mi pfijde trochu alibisticky.
Ano, mohly, ale také nemusely a dokud tak autorka neucini, tak to nezjisti.

BohuZel, nejvétsi problém predstavuje lokus ITS, kde u mezidruhového porovnani dochazelo ke
znacnému piekryvu, ktery se v prislusném dendrogramu objevuje v podobé para/polyfylie nékterych
taxonu. Tento prekryv mize byt samozrejmé zptisoben prirozenou variabilitou a v tomto pripadé by
nezbyvalo nic nez pokrcit rameny. Pouziti ITS ovSem s sebou nese riziko vyskytu paralogii. Z vlastni
zkusenosti (a samoziejmé i literatury) vim, Ze u nékterych skupin je v genomu jedince pritomno
nékolik riznych kopii ITS, které se sekvencné mohou dosti liSit. Vznikla uméla variabilita pak nékdy i
velmi zasadné zkresluje vysledky (zdjemciim doporucuji kontaktovat J. Stefku ¢i V. Hypsu z
Parazitologického tistavu). Tomuto artefaktu se da nékdy zabranit piimou sekvenaci z PCR produkti,
piipadné sekvenovanim vétsSiho poctu klonti z jednoho jedince a porovnanim sekvenci. Z textu préace
vSak neni patrné, Ze by si autorka byla podobného rizika védoma, ani Ze by se proti nému branila vyse
uvedenymi kroky. Abych nebyl nespravedlivy, téZko z toho vinit nebohou bakalantku, navic kdyz timto
problémem trpi spousta publikovanych praci (pod jednu z nich jsem bohuZel podepsan i ja). Pro dalsi
pouZiti tohoto markeru je vSak tfeba s podobnym rizikem pocitat a pfipravit se na néj.

Dizkuze je pomérné detailni a zaroven vécna a strizliva. Jeji uroven mé rozhodné prijemné
prekvapila a nemam vétSich prfipominek. U nékterych taxont se diky geograficky Sirokému samplingu
podarilo ziskat velmi cenna data naznacujici, Ze geografické bariéry mohou byt v pripadé nekterych
to je otazka k zodpovézeni plénu). Rozhodné doporucuji vzorek obohatit a rychle opublikovat.

AZ na drobné vyjimky se mi prace libi. Renata splnila v§echny vytcené cile v intencich
bakalafského stupné. Uspésné obhajobé dle mého nejlepsiho védomi a svédomi nic nebrani a
predbézné navrhuji ohodnotit znamkou vyborné.
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