M. Surganova 2007: Vyhledivini a testoviani novych genu pouzitelnych pro studium
evoluce symbiozy ve skupiné Enterobacteriaceae

Oponentsky posudek

S nartstajicim po¢tem kompletné osekvenovanych genomi a exponencialnim riistem poctu
znamych gent se zvySuje potieba n¢jak racionalné identifikovat vhodné sekvence pro
fylogenetické analyzy. Z tohoto hlediska byla bakalaiskéa prace vhodné zadana; pravé mlada
generace si musi uvédomit, e doby nahodného, tapavého sekvenovéni néjakého genu a
nasledného vyvozovani fylogenetickych zaveéra z vysledného produktu jsou pryc.

Cteni této bakalai'ské prace je v&c tak trochu dobrodruzna: postupna cesta od 205 vybranych
genu pres nékolik mezistupnt k jediné pouzitelné sekvenci genu purB u rodu Arsenophonus je
dramatizovana pribéznym uvadénim procentudlni Gispésnosti kazdého kroku. Jak tézka tato
cesta byla, naznatuje hned Givodni udaj (str. 15), ze redukovany ,,seznam obsahoval 48,6 %
genu z puvodniho setu (tedy presné pocitano 99,63 gent).

Fakt. Ze hledani vhodnych genti nebylo piili§ uspésné, €ini z této bakalatské prace préci
povétdinou teoretického, reseriniho charakteru. Takové prace zatim nemame zaZité,
piinejmensim oponenti vesmés netusi, co na nich oponovat, necht&ji-li se zaméfit na pouhé
odhalovani preklepti a obvyklych zloginii v citovén literatury (jenom bych upozornil na
§patny nazev studované skupiny hned na deskach diplomky, na zbyte¢né uzivani anglicismu
.set* a na op&tovné setkani se sliivkem ,,viz.” — dovoluji si upozornit, Ze to neni zkratka
tehosi zahadného, nybrz rozkazovaci zplisob slovesa ,,vidét®, tedy ,.koukni*, kupodivu
nikoliv ..koukni.*). Obecné je prace slusné napsand, piisobi zasvécenym dojmem, autorka
zievné zvladla praci s databédzemi i potfebnym softwarem a patrné i zdkladni laboratorni
procedury (predpokladejme, Ze za selhdni nékterych pokust mohou bakterie a ne autorka).

Poznamky a dotazy:

str. 2 — kazdd fylogenetické analyza je zaloZena na ,,0dvozovani piitomnosti nebo absence
znaku®. autorka méla asi na mysli molekularni ,,makroznaky*;

str. 3 — pokud se endosymbionti msic oddélili od volné Zijicich enterobakterii pred 200

miliony let, jsou patrn& o néco mladsi nez m3ice — je to dusledek rizného datovani stejné
ud4losti. anebo jsou tito symbionti omezeni pouze na n¢jakou podskupinu msic?

str. 4 - jak to pfijde, Ze Zastéjsi HGT zvysuje heterogenitu sekvenci genu pro 16S rRNA (aco
to mé byt, ta  heterogenita®)? e
str. 6 — co (paklize viibec néco) znamena véta ,,zda se, Ze zmény AT obsahu u
nejsou vyhodou™?
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str. 23 — prace obsahuje jediny obrazek, jde navic o jediny prakticky vysledek — a pfece to ma
3patnd udélanou legendu!

str. 26 — neni vitbee 2adny ditvod predpokladat, Ze dvojice druhti s nejpodobné;jsimi
sekvencemi bude tvoiit monofyletickou skupinu, takZe cela kapitola 5.3 nema smysl.

Zaveérem mohu konstatovat, 2e M. Surganové nejen splnila pozadavky na bakalaiskou préci
resersniho typu, ale doplnila ji o zasvécenou potitatovou analyzu i o prvni naznak budouci
laboratorni prace. Jeji bakalaiskou diplomovou praci doporu¢uji k obhajobe.
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