Skolitelsky posudek na magisterskou praci pana Bc. Tomase Chrudimského: Molecular
characterization of novel symbiotic alveolate isolated from corals.

Tomas Chrudimsky pfiSel do moji laboratofe jiZ jako student bakalarského studia.
Téma jeho magisterské prace vSak v zadném pifipadé nenavazuje na praci bakalarskou.
Zatimco v bakalafské praci se vénoval molekularni fylogenezi kokcidii, v magisterské praci si
vzal za ukol molekularni charakterizaci symbiotického prvoka a z koralt.

Prvoky z korall jsme zacali studovat pied 3 lety. Kmen RM12, na kterém pracoval
Tomas, je fotosynteticky prvok pravdépodobné piibuzny prvokiim kmene Apicomplexa. Jde o
organismus, ktery Zije jako symbiont v koralech, stadium, které mame k dispozici v kultufe je
vSak ziejmeé volné Zijici a jako volné Zijici se mnozi a da péstovat v relativné jednoduchych
zivnych mediich. Ultrastrukturni znaky ukazuji, Zze studovani prvoci patii bez pochyby k
alveolatiim. Obsahuji totiz alveoli a pas mikrotubul®, znaky typické pro Alveolata. Navic je v
burice pfitomen komplexni plastid obaleny 4 membranami, stejné jako je tomu u plastida
apikomplex. Pigmentové sloZeni je zcela unikatni a nebylo nalezeno v Zddném jiném plastidu.
Sekvence psbA genu ukazala, ze RM12 pouziva alternativni kodovani tryprofanu (UGA misto
UGQ), jev, ktery byl dosud nalezen pouze u plastidi z kokcidii.

Cilem TomaSovy prace byla pifedeviim amplifikace cox1 genu, fylogeneticka analyza
tohoto genu a urceni velikosti mitochondridlniho genomu pomoci PFGE a hybridizace se
specifickou mitochondriélni sondou.

Samotna amplifikace cox1 genu se ukézala byt tvrdym ofiSkem. Variabilita genu je
velmi vysoka, je neobvykle AT bohaty (vic nez ostatni geny z RM12) a jeho amplifikace se
tak neobesla bez komplikaci. ToméaSovi se ale podafilo sekvenci tohoto genu ziskat, stejné
jako sekvence dalSich geni: cytosolického GAPDH, a dvou histoni (H2A, H2B). Nicméné
lze konstatovat, Ze jejich pouziti pro fylogenezi nepfineslo zadny zasadni a o¢ekavany p¥inos.

Tomas Chrudimsky v sobé spojuje dva zdanliveé neslucitelné rysy: vyraznou schopnost
hledat a zkouset nové metodické postupy, kterou dostate¢né prokazal v této praci
(modifikované PCR k amplifikaci cox1; PFGE; zavedeni prace s cDNA do laboratofe apod.) a
zna¢nou neorganizovanost. Ta se projevuje pfedevs§im tim, ze podobné jako v piipadé
bakalafské prace, i jeho magisterska prace je Sitd horkou jehlou. Tendence dé&lat véci na
posledni chvili je asi nejhorsi strankou ToméSovy profesni osobnosti, i kdyZ musim pfiznat,
ze tento fakt je obvykle motivovan uminénou snahou zafadit to prace i ty nejrecentnéjsi
vysledky. Nicméné je nutno pfiznat, Ze Tomasova diplomova prace je timto aspektem k jeho
vlastni $kod€ zna¢né negativné ovlivnéna. Mnozstvi laboratorni prace které Tomas odvedl je

viak velmi solidni a nemélo by byt prehlédnuto. Tomas docilil znaéného metodického zabéru,



od kultivace prvokd, ¢etné a systematické snahy o eliminaci baktérii pfitomnych v kultute,
pres modifikace postupt pro PFGE, komplikovanych aplikaci PCR, pfipravu ¢cDNA a
amplifikace genti z cDNA, sekvenace, sofistikované fylogenetické analyzy cilené k odstranéni
fylogenetickych artefaktt (napt. slow-fast metoda), i fadu dal$ich metod (Bayes, AU testy,
PROTTEST, Modeltest, LogDet apod.). Mohu tedy jeding konstatovat, 7e Tomas je
vyjimeény student, kterému by patrné pomohlo ponékud prisnéjsi vedeni. Jeho magisterskou

préaci doporuduji k obhajobg.
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