Posudek Skolitele

na bakalatskou diplomovou praci Anny Kuiatkové
Charakteristika mitochondrialniho genomu korovnice Dreyfusia prelli (Adelgidae)

Téma bakalarské prace Ani¢ky Kutatkové vychazi z problematiky feSené v ramci
spole¢ného grantového projektu laboratofe populaéni a evoluéni genetiky a afidologické
laboratofe na EntU AV CR, a to vyzkumu druhové identifikace v ramci celedi korovnic
Adelgidae. Zadani této bakalarské prace dale vychazelo z ponékud tristnich vysledki naseho
tymu, kdy se ndm opakovan¢ stava, ze markery vybrané pro druhovou identifikaci neposkytuji
dostate¢nou variabilitu. Proto jsme se nakonec rozhodli, Ze osekvenovani celého
mitochondrialniho genomu vybrané korovnice a nasledné srovnani s dostupnymi mt genomy
mSic z databaze miiZe byt pro vybér markerti lep§im voditkem. Navic tento genomovy pristup
také mize objasnit dosud nevyresenou otdzku o vzajemnych fylogenetickych vztazich korovnic,
mSic a phyloxer.

Anicka se do projektu zapojila na zacatku svého druhého ro¢niku studia, a potiebné
experimentalni metody se naucila ve velmi kratké dobé. Nicméné uz tehdy se setkala s prvnim
veétsim problémem — totiZ nedostatkem materialu. Prvni korovnici, kterou jsme totiz pro jeji praci
vybrali, byla Giletteella cooleyi, druh obvykle v CR pomérné hojny a morfologicky vyrazny.
Nicméné v disledku piilis teplého Iéta se ho nedostavalo, takze jsme byli nuceni prejit na druh
jiny, tedy Dreyfusii prelli. Jak se pak ukayalo déale, Ani¢ku potize provazely celou dobu, nebot’
Dreyfusie nevydava informace lehce. Bézné se totiz mitochondrialni genom sekvenuje z nékolika
prekryvajicich se fragmenti, ziskanych pomoci univerzalnich primert, a DNA je extrahovana
standardnim zptisobem z n¢kolika malo jedincu. Anic¢ka v8ak musela pouzit nékolik riiznych
extrakénich protokolil véetné modifikace postupu pro ziskani ¢isté mtDNA, aby se ji PCR
amplifikace zdafily. I v této ¢asti pak stfidala rizné polymerézy, aditiva, enhancery a programové
profily, coz samoziejmé praci znacné zpomaluje. JelikoZ jsou tyto obtize ziejmé zplisobeny
vysokym obsahem AT v celé mitochondrii a zejména ve dvou nekddujicich oblastech (z nichz
druha je ziejmé pro mSice typickd), podatilo se ziskat jen asi polovinu uvedeného genomu.

Z mého pohledu je v3ak i toto na studenta bakalaiského stupné velky uspéch. Svédc¢i pro to i
skute¢nost, Ze a¢koliv se dneska mt genomy publikuji s rychlosti zhruba jeden do mésice, u msic
jsou znamy pouze dva, a mt genom jediné phyloxery neni cely (chybi pravé ona typicka
nekodujici oblast a prilehlé lokusy).

Anicka pfitom prokazala velice sportovniho ducha, nebot’ dil¢i nezdary dokazala brat
témer s humorem a spis jako dalsi zajimavou vyzvu, nez aby to bylo zdrojem frustrace. | kdyz
tedy neziskala mitochondrii celou, i tak prokazala, Ze zvladla nejen experimentalni ¢ast, ale i
praci s databazemi, statistiku i programy pro praci s mt genomy jako je lokalizace lokust a
predikce sekundarnich struktur. Pfitom rovnéz pracovala velmi samostatné, a nedélalo ji ani
potize hledat v literatufe potfebné udaje ¢i ,,triky”, jak v praci postupovat.

Predlozena studie tedy spliiuje poZadavky kladené na bakalai'ské préace, a proto ji k obhajobé

doporucuji.
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