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Oponentsky posudek na bakalaiskou praci Véry Slaninové
»Geneticka variabilita prirodnich populaci Diuraphis noxia (Aphididae)*

Autorka se ve své praci zabyva vyuzitim molekularnich markerd pro studium populaci msice
zhoubné (Diuraphis noxia). Prace ma v zasadé dveé Casti: ¢ast reSersni, ktera obsahuje piehled
metod a molekularnich markert, které se pouzivaji pro rozliSeni druh@i ¢i zkoumani
vnitrodruhové variability, a ¢ast experimentalni, ve které autorka analyzovala sedm
alozymovych markert, jeden z nich na urovni sekvence DNA.

Je mi znamo, Ze tato bakalaiskd prace méla byt pivodné Cisté reSerSni a teprve
dodate¢né pfibyla i experimentalni ¢ast, coz bylo v kone¢né podob¢ dobré pro Véru, které se
vyborné teoreticky seznamila s problémem a zaroven nebyla ochuzena o praci v laboratofi.
Na druhou stranu z kompozice bakalaiské prace je evidentni, Ze se autorka pres toto oddéleni
uplné neptenesla. Za kazdou cenu se snazila udrzet reSer$ni a experimentalni ¢ast zvlast a
zaroven dodrzet klasické c¢lenéni uvod-metody-vysledky-diskuse, kterd je vhodna pro
experimentalni praci, ale ponékud zvlastni u reSerSe. Prace zadina spole¢nym tvodem
k obéma Castem, vysledky a diskuse jsou pro experimentalni a reSer$ni ¢ast oddélené. Podle
mého nazoru by byvalo v tomto pfipadé lepsi bud’ ob¢ ¢asti zcela oddélit, (tj. zacit cili prace:
a) vypracovat resersi, b) analyzovat alozymy u D. noxia) a ob& ¢asti tiplné odd¢lit, nebo 1épe
ob¢ ¢asti dusledné propojit.

Mensi vyhradu mam i k¢lenéni samotné reSerSni prace, kde autorka misty
nerespektuje Clenéni, pro které se sama rozhodla. Konkrétn€ v prvni €asti jsou popsany
metody, které se pro danou problematiku pouzivaji, v druhé ¢asti pak markery a druhy, u
kterych byly pouzity. Vyjimkou je kapitola ,,Sekvena¢ni metoda®, ktera obsahuje podkapitolu
»,Mitochondridlni DNA*®, pojednavajici o vyuziti sekvenci mtDNA pro evolu¢ni studie, a ktera
by podle autor¢ina ¢lenéni patfila spiSe do druhé &asti o molekularnich markerech. Navic by
kapitolu o mtDNA meéla nasledovat kapitola o vyuziti genti z jaderné DNA jako markeru,
ktera vSak chybi.

Na druhou stranu oceriuji, Ze u vSech metod je jasné popsan jejich princip a fada
pojmu je pfi prvnim pouziti v textu vysvétlena. Rovnéz v popisu experimentdlni prace je
vSechno peclivé popsano a vysvétleno, takze ¢tenaf netape a piipadny nasledovnik by ziejmé
byl schopen podle navoda experimenty zopakovat. Pfesto mam nékolik kratkych komentaii a
otazek:

Komentare:

1) Server Wikipedia je dobry zdroj informaci pro ziskani zakladni orientace v problému, ale
jednd se o mimofadné proménlivé a ne vzdy spolehlivé medium. Je proto potieba jit do
hloubky a citovat originalni prace. Pokud jsou v textu pouzity informace napf. z internetovych
databazi, pak je potfeba uvést adresu databaze v seznamu literatury i s datem pfistupu.

2) V popisku kobrazku 10 je psano, Ze haplotypy barevné¢ odpovidaji znaCeni na
dendrogramu fylogenetickych vztahti mezi jedinci, ale neni tomu tak.




3) Vkapitole 7.6 (str. 43) se pravi, ze se vSechny vzorky podafilo alespon jednou
naamplifikovat pomoci PCR, ale sekvenace nékterych vzorki se nepodafila, ziejmé kvili
fragmentaci DNA v lihu. Domnivam se, Zze kdyby fragmentace DNA byla diivodem selhani
sekvenaéni reakce, nepodarila by se ani poc¢ate¢ni amplifikace pomoci PCR.

4) Prace obsahuje drobné formélni chyby a pieklepy, coz je ale v takto dlouhém textu
pochopitelné.

Otazky:
1) Jaky je princip purifikace PCR produkti Exonukleazou 1?
2) Jak se pfi analyze alozymu a mitochondrialnich markeru fes$i kontaminace endosymbionty?

3) Pti studovani alozymu jaky smysl mélo pouziti Drosophila yakuba a Folsomia candida,
¢ili zéstupct velice vzdalenych skupin, jako kontrolnich druhi?

4) Fosfoglukomutaza (PGM) pii pfedbéznych experimentech nevykazovala Zadnou
variabilitu, narozdil od fosfoglukoizomerazy (PGI) a malatdehydrogenazy (MDH). Pro¢ tedy
byla detailn€ analyzovana PGM a ne PGI nebo MDH?

5) V kapitole 7.6 (str. 44) autorka piSe, Zze vice duivéfuje vztahim mezi haplotypy, které
popisuje haplotypova sit, pfed témi, které jsou zachyceny v dendrogramu vytvoieném
metodou Minimum Evolution, protoze v haplotypové siti jsou sdruzeny haplotypy ze
Spanélska. Je mozné, Ze by se jednalo o opakovanou invazi D. noxia do Span&lska? Jak moc
se da duvefovat kvalité sekvence ze vzorku Sp4?

Zavérem prohlasuji, Ze pfedloZena prace spliiuje poZadavky kladené na bakalafskou préci na
Ptirodovédecké fakulté JihocCeské univerzity v Ceskych Budé&jovicich a proto ji doporucuji
k uspé&sné obhajobeé.
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