Oponentsky posudek na bakalaiskou praci Martiny Cinkové

Posouzeni vhodnosti mitochondrialnich dat pro odhalovani fylogenetickych
vztahii myxosporei

Bakalatska diplomovéa prace Martiny Cinkové se zabyva studiem mitochondrialnich
genll kmene Myxozoa neboli vytrusenek, respektive pouzitelnosti sekvenci
mitochondrialnich genti myxosporei — jedné ze dvou podskupin myxozoi — pro studium
fylogenetickych vztahi téchto paraziti. Navazuje tak na intenzivné studované téma

v ramci Oddéleni eukaryotickych mikroorganismi infikujicich ryby na Parazitologickém
tistavu Biologického centra AV CR, v.v.i. v Ceskych Budg&jovicich. Téma této prace je
velmi zavazné a ve studiu evoluce eukaryot aktualni nebot Myxozoa i v dobé pokrocilé
molekularni fylogenetiky stéle predstavuji enigmatickou skupinu s nevyjasnénymi
pribuzenskymi vztahy jak s ostatnimi bazalnimi skupinami mnohobunéénych zivoéich,
tedy metazoi, tak i v ramci skupiny samotné.

Bakalatska prace je psana v ¢eském jazyce, ¢lenéna na tivod, metodiku, cile, vysledky,
diskuzi, zavér, seznam pouzité literatury a dvé ptilohy o celkovém rozsahu 40 stran.
K praci jako celku nemam podstatnych vyhrad, neodpustim si vSak nékolik
upresniujicich dotazi ¢i poznamek k diskuzi, vedenych mimo jiné mou omezenou
znalosti studované problematiky:

— z formulace ndzvu ani z cild jasné nevyplyva, jestli cilem prace bylo hledat vhodny
molekularni marker pro studium fylogenetické pozice skupiny Myxosporea mezi
ostatnimi bazalnimi skupinami metazoi ¢i studium ptibuzenskych vztahti v rameci
myxozoi. To mi pFijde jako relevantni informace zejména pro hodnoceni dosazenych
vysledkii.

— v tivodu (str. 5) autorka uvadi, Ze mitochondrie myxosporei mohou mit i jiny nez
trubicovity tvar. Existuji tedy mezi vytrusenkami skupiny s odlisnou morfologii krist
mitochondrii? Mohla by to autorka vice rozvést?

— v metodice (str. 20) postradam seznam ¢i tabulku accession numbers sekvenci 16S
rDNA stazenych z datab4dze NCBI a alespori hrubé taxonomické zarazeni téchto
organismi. Velmi by to uleh¢ilo orientaci ve vyslednych fylogenetickych stromech. Dale
by jisté bylo zajimavé védét, s jakymi vSemi zastupci myxosporei bylo pracovéano.
Pokouseli jste se napt. sekvenovat néjakého ze zastupcti Malacosporea?

— v metodice (str. 20) a ve vysledcich (str. 21) autorka uvadi, Ze alignment 16S rRNA
genu byl sestaven ze ziskanych sekvenci myxozoi a doplnény o 28 sekvenci 16S zahavci
a 3 sekvenci houbovci z databaze NCBI. Byl takovyto alignment sestaven za tic¢elem
urceni pozice myxozoi mezi dal§imi skupinami metazoi? Pokud ano, pro¢ alignment
neobsahuje sekvence 16S dal$ich, myxozoim blizce pribuznych skupin metazof, jako
napf. Ctenophora, Placozoa ¢i bazalni zastupce Eumetazoa?




— v metodice ani nikde déle neni uvedeno, z jakého alignmentu byly konstruovany
fylogenetické stromy ve vysledcich. Byl to alignment uvedeny v priloze 2? Nebo byl tento
alignment jesté dale upravovan?

— na obrazku 3-7 bych pfivital detailnéjsi popis parametrti, kterymi byly stromy
konstruovany. Napf. v metodice je mozné se dozvédét, ze pro konstrukei ML stromu byl
zvolen evolu¢ni model likelihood ratio testem v programu Modeltest, nicméné o jaky
model konkrétné slo, ziistava utajeno.

— za nejzajimavéjsi ¢ast povazuji kapitolu 4.2 shrnujici netispésné pokusy o amplifikaci
nékolika vybranych ¢asti mitochondridlniho genomu zahrnujicich nékolik
mitochondrialné kodovanych protein-kodujicich genii. Sdm si ze své zkusenosti dovedu
predstavit, nakolik frustrujici miiZe takovéto mnozstvi negativnich vysledki byt.
Nicméné bych se rad dotézal, na pesnéjsi informace ohledné designu primert pro
amplifikaci téchto tisekid. Na zékladé jakych sekvenci byly primery navrhovany a v
jakych ¢astech mitochondrialniho genomu byly situovany? Méte néjaké vysvétleni, pro¢
se vam nepodaftilo Zadny z téchto tsekt mitochondridlni DNA amplifikovat?

Zavérem bych konstatoval, Ze predkladana bakalafska prace plné vyhovuje pozadavkim

pro bakalafské prace na P¥irodovédecké fakulté Jihodeské univerzity v Ceskych
Budéjovicich a viele ji doporucuji k obhajobé.

V Ceskych Budgjovicich, dne 25. kvétna 2010
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