Posudek bakalafské diplomové prace Jana Michalka
Analyza druhové diversity mikromycet ve fyloplanu dubu letniho Quercus robur infikovaného
padli dubovym Erysiphe alphitoides pomoci klasickych a molekuldrnich metod.

ReSersni praci jsem nehodnotil uz nékolik let a vaham, na co se mam soustiedit. Snad na
kontrolu spravnych tecek a ¢arek v seznamu literatury, které jsou 4 stranky? Na prvni pohled je vidét,
ze formatovani do bloku spolu s tetkami za vSemi zkratkami je nevhodné, protoze to nepfirozend
oddaluje zkratky jmen od sebe v né€kterych radcich, a ze autor pouziva ,hyphens® a ,,dashes* zcela
libovolné. Na podrobnéjsi analyzu jsem nemél silu a doufam, Ze ani autor vSechnu to literaturu
nepiecetl.

Prace je psana celkem dobrou ¢estinou, aZ na nepochopitelné vypadky, jako hned na za¢atku,
kde 3. véta opakuje 1. vétu a vyjmenovava tytéZz vlastnosti hub v jiném padu. Hrozny je také pieklad
textu pod obrazkem 8. Hodné se pouzivé slovo ,,diversita“ ve vyznamu koexistence rtznych druhi;
nadpist v 5ti rGznych kategoriich povazuji za pfili§ na tak Gtlou praci; kdyz se odstrani veskery
autortv vyklad, ziistane stale jesté spis zna¢ného rozsahu.

Naplni prace je prehled metod analyzy druhové skladby houbovych spolecenstvi na povrchu
listd, se zvlastnim dirazem na padli dubové. Zivotni cyklus padli je vysvétlen v jedné z ivodnich
kapitol; ¢ekal jsem, Ze na konci bude néjaké zhodnoceni, jak by mohla analyza mikrobialnich
spoleCenstev pomoci pri potirani padli nebo alespon pfi jeho zkoumani, ale uz se o ném nemluvi. To
povazuji za nedostatek a zarover je to ma
prvni otazka: Existuji n&jaké prace dokazujici, Ze urcité spoleCenstvi organismi podporuje infekci
padli nebo naopak? Ze tieba v suchych oblastech jsou jiné mikroorganismy a proto je padli

V metodické ¢asti by bylo vhodné neuvadét nékteré trivialni véci, jako tieba Ze agar netuhne
v kyselém pH (coz navic neni pravda), Ze se klavuje pfi 121°C apod. Na vykladu isolace DNA je
patrny nedostatek znalosti a praktické zkusenosti; detergent SDS je podstatny proto, Ze extrahuje DNA
z rozdrcenych tkani, tj. oddéluje ji od bunéénych komponent na ni vazanych (jinak by se chovala jako
bilkovina a byla by nasledné srazena chloroformem) a ne Ze se pouziva k rozlozeni bunéénych stén.
Neni zminéna castéji pouzivana extrakce CTAB na jiném principu, kdy DNA neni ,,oholena®, ale
naopak se na ni navaze siln¢ hydrofobni detergent, ktery ji udéli vlastnosti vhodné pro dalsi purifikaci.
amplifikaci — s celostrankovou tabulkou ktera neposkytuje zadnou in formaci. Stacilo fici, ze byly
navrzeny tak, aby se ze smési mikroorganismii amplifikovaly pouze houbové rDNA. Naopak neni
zminka o tom, jaké sekvencni rozdily se daji o€ekavat u riiznych, ale pfibuznych druhii resp roda. Pro
analyzu je podstatné oddéleni vnitrodruhové variability od mezidruhové a podobné na vyssi arovni.
Druhé otazka: délal jste nejakou reSerSi v tomto smeru? U hub, které znam, priblizné plati, Zze mezi
vzorky uvnitf druhu je maximélné 1 zména base v kazdé ze dvou ITS, mezi druhy 5-10 (15) a vice nez
20 obvykle znamena jiny rod. Ale pry to neplati obecné a néjaka $irSi recherche v GenBank by byla
velmi zajimava.

Ve vykladu metod stanoveni molekularni diversity je velmi podcenéno sekvenovani DNA,
které diky prekotnému rozvoji v posledni dobé (masivné paralelni sekvenovani) brzy prevélcuje
ostatni metody. Podle mého nazoru, metody jako DGGE, T-RFLP, klonovani mély byt uvedeny jen
jako historické a autor se mél vice zaméfit na metagenomické pfistupy a na vyuziti novych
sekvenacnich metod.

Tieti otdzka: Byla publikovana né&jaka metoda masivné paralelniho sekvenovani nikoli celych genomd,
ale jen ribosomalni DNA?

Pres tyto vytky, u nichZ nékteré mohou byt jen otdzkou jiného nazoru na véc, povazuji reSersi
za dobie a peclivé zpracovanou a doporucuji bakalafskou préaci k obhajobé.
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