Oponentsky posudek bakalarské prace:
Lestina Dan, 2012. Populaéni genetika dvou ohroZenych perletovci moravskych Karpat

Bakalarska prace Dana Lestiny se zabyva studiem populaéné-genetické struktury dvou ohrozenych druht
perletovcl, Argynnis adippe a A. niobe v moravské ¢asti Karpat. Tyto je$té doneddvna bézné druhy
zaznamenaly v poslednich letech dramaticky Ubytek a autor si proto klade uZite¢né otdzky, napfr. jak souvisi
pokles pocetnosti s jejich ekologii v kontextu ménici se krajiny a jaky je jeho vztah ke genetické diferenciaci
populaci, kterou déle porovndva se znamymi udaji o dalsich, prevazné evropskych druzich motyld. Jednim
z konecnych cilt tak mGze byt navrZeni vhodného managmentu pfislusnych Gzemi s vyskytem studovanych
druh(; préce tak mimo védecké hodnoty nabizi i pfinos ochranérsky a jevi se velmi prospésnou.

TéZistém prace je populacné geneticka analyza obou taxon( zaloZzend na mikrosatelitnich datech. Autor
pracuje prevdzné s materidlem ktery sam nasbiral a posléze samostatné zpracoval, od izolace DNA pres
uspésnou amplifikaci zvolenych SSR lokus( aZ po statistickou analyzu. Geneticka ¢ast je navic vhodné
doplnéna o analyzu MRR dat nasbiranych autorovymi kolegy. Prace ma jasné definované cile, vhodné
zvolenou metodiku a jednoznacné vysledky, které Dan Gspésné interpretuje v zajimavé diskusi. Prace nema
odborného kozultanta z oboru populacni genetiky, coz dale podtrhuje autorovu schopnost samostatné
prace.

K praci mam ndsledujici pfipominky:

Prace ma pomérné dost formdlnich nedostatk(, jejichZ spole¢nym jmenovatelem je Uspornost stylu (tyka se
metodické a vysledkové ¢asti). Chybi mi napf. pfedstaveni, pojmenovani a zplsob vypoctu Wrigtovych
F-statistik (pfipadné Excoffierovych @-statistik) véetné vysvétleni jejich indexl (ty navrhuji psat velkymi
pismeny) a vztahu k testovanym hierarchickym Grovnim. Dle autora zékladni koeficient Fs; tak nedostane

v celé praci zadné pojmenovani, a¢ mlze byt zvan fixaénim indexem. Toto pojmenovani (fixacni index)
naopak obdrZi v legendé k tabulce 4 veli¢ina F, ktera je soudé dle nékolika zapornych hodnot statistikou F

s neuvadénym indexem IT, predstavenou na str. 15 jako "inbreeding coefficient". Metodika vypocetni ¢asti
populacné genetické analyzy se tak vesla na pouhych 19 rfadkd, coZ ve vysledku znacné hendikepuje zvlasté
negeneticky orientované ¢tenare. Na stejny pocet fadka je vtésnana i veskera textova ¢ast vysledkl viastni
populaéné genetické prace. Z dalSich pripominek uvedu napft.:

- Obr. 1 az 3 mi pfipominaji slepé mapky, jimiz trapi ucitelé na zakladni Skole Zaky v hodindch zemépisu.
Naprostym vrcholem by byla na obr. 3 barevna fyzicka mapa, aby si mohl ¢tenar Iépe predstavit izolovanost
jednotlivych udoli. Nezbytnym minimem pak musi byt alespor oznaceni lokalit v obr. 3 a ve vSech mapach
néjaké méritko. Té ¢are co vyznacuje statni hranici se v technickém kresleni fika ¢erchovana.

- Tabulkdm 9 aZ 11 chybi jakykoli ndzev, legenda zacina informaci co je pod diagondlou. Legendy k tabulkam
6 a 7 se ohledné vysvétlivek odkazuji na tab. 5, jejiz legenda nds oviem presméruje na tab. 4. Na tabulku 2
je v textu poukazovano dfive nez na tab. 1.

- Uvital bych vice informaci o vyrazenych nulovych alelach.

-V tab. 8 a 9 bych misto konfidenénich intervalt dal pfednost informaci o prikaznosti ziskanych odhadd
parovych fixacnich indexd Fsr, tak jako je to vtab. 10 a 11. V legendé k tab. 10 a 11 ponékud koliduje
oznaceni nulové hypotézy se symbolem zavedenym pro pozorovanou heterozygotnost, a doplnil bych zde
testovanou hladinu prikaznosti

- Pro mikrosatelity je ponékud nekonzistentné uzivana zkratka "STR" i "SSR" (byt jsou predstaveny obé).
Nenasel jsem vysvétleni zkratky GGD pro geografickou vzdalenost. Zkratku "pp" pro primer pairs povazuiji za
nadbytecnou, zvlasté v diskusi ptsobi rusivé. Jazykové smiSenou zkratku "ppw" pro primérné pairwise
hodnoty navrhuji celou pocestit nebo spis poanglictit.

- Pfi pfipravé manuskriptu bych navrhoval nahradit program GenAlEx sofistikovanéjsim — alespon z pohledu
budoucich oponentd.

- Prace by si zaslouZila atraktivnéjsi nazev. Chybi podékovani kolegiim poskytnuvsim MRR data.

Na autora prace mam ndsledujici dotazy:

1) Pro extrakci DNA byl pouzit snad nejdrazsi mozny izola¢ni kit, pro multiplexni amplifikaci SSR lokusl
naopak svého Casu nejlevné;jsi polymeraza, navic s pomocnym barvivem které mlzZe podle nékterych
nazorl interferovat s detekénim znacenim primerG. Provadél autor pred pouzitim tohoto uspofadani




praktické ovéreni porovnanim s amplifikaci v simplexu a/nebo za pouZiti jiné polymerazy (viz napf. velky
pocet heterozygotl zmiriovany v prvnim odstavci diskuse)?

2) Primery navrzené firmou Genoscreen na zakladé komerc¢né zhotovené SSR knihovny jsou bioinformacné
ovérené a vétsinou designované na stejny bod tani. LiSily se ve svych termodynamickych a strukturnich
charakteristach vybrané pary vyznamnéji od ostatnich? Pro¢ nebyl pro vytvoreni SSR knihovny pou?Zit
smésny vzorek obou druhd?

3) S jedinci nasbiranymi na jedné lokalité je déle zachazeno jako s jednou subpopulaci, mezi subpopulacemi
ve vysledku neni vyznamna geneticka divergence, takze zfejmé nevadi jejich zavislost. Zkousel autor
vyhodnotit ziskand data alternativné néjakym klastrovacim programem (napf. STRUCTURE)?

4) Povazuje autor pocet permutaci pfi odhadu @-statistik (999) za dostatecny?

Zaver:

Neni pochyby o tom, Ze Dan béhem bakalarského studia odved| znacné mnoZstvi prace, osvojil si velké
mnozstvi znalosti a dovednosti, které je schopen samostatné pouZit, a Ze jeho vysledny elaborat splfiuje a
dle mého ndzoru dalece prevysuje naroky kladené na bakalarskou praci. Pfeji mu mnoho $tésti u statnic a
co nejdrive prijaty manuskript, ktery z uvedené préace po pfislusnych Gpravach bezpochyby vzejde (byt se
jedna do jisté miry o negativni vysledek). Praci budu hodnotit jako vybornou.

V Ceskych Budéjovicich 24.5. 2012
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