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Posudek Skolitele na diplomovou praci Be. Daniely Chundelové

Molekuldrni analyza mitochondridlniho genomu
Diuraphis noxia (Aphididae)

Téma predloZené magisterské prace vychazi z problematiky feSené v ramci spolecného
grantového projektu laboratofe populaéni a evoluéni genetiky a afidologické laboratofe na EntU AV
CR, jehoZ podstatou je zmapovani genetické variability pfirodnich populaci msice obilné a

posouzeni fylogeografie tohoto druhu.

Daniela pracovala v nasi laboratofi uz béhem bakalatského stupné, kdy testovala jednotlivé
markery pro populaéni genetiku msic korovnic. Paraleiné probihajicim vyzkum na D. noxia
s obdobnou tematikou ji v§ak také umoznil poznani, Ze mezi udaji z literatury a realnou situaci
dochazi k ¢astym rozporim. D. noxia se totiz jevi jako druh s velmi nizkou genetickou variabilitou,
coz nas vedlo k tomu, aby v diplomové praci provedla analyzou celého mitochondridlniho genomu,
a na zadklad€ srovnani mitogenomu s ptibuznymi druhy nasla vice variabilni oblasti. A¢koliv se
muze zdat, Zze v dob& genomovych projekti je to kol snadny, ukéazalo se, Ze opak je pravdou.
Prestoze Daniela pouzila vSechny tfi standardni publikované postupy pro sekvenovani celych
mitochomndrii, zddny z nich samotny nevedl ke kyzenému vysledku, a teprve jejich kombinaci a
trpé€livou a peclivou praci s jednotlivymi PCR amplikony se nakonec dobrala k tplné sekvenci. Jak
se ukdzalo, mitogenom D. noxia je neobvykly nejen svym vys$im obsahem AT bazi, ale zejména
jejich usporadanim do ,,fetizka“, které pak zabranovaly jak Gspésné amplifikaci, tak i sekvenovani a
nedaftilo se ani dané fragmenty zaklonovat. V tomto ohledu Daniela prokézala velkou houzevnatost,
nebot’ n¢které tseky se podatilo amplifikovat skute¢né optimalizovanim snad vSech parametri —
pocinaje rizné specifickymi primery, stfidani teplot annealingu, pfidavani PCR ,.enhancert* a
v neposledni fad€ i sniZeni teploty elongace. Obtiznost jejiho tkolu jisté potvrzuje i skute¢nost, Ze
pred rokem a pil se zacal sekvenovat i cely genom D. noxia (genomovy tym vede dr. Gary
Puterka, USDA-ARS, Plant Science Research Laboratory, United States), ovSem prvni pokus
skon¢il nezdarem a bylo nutno vSe zopakovat, takZe nyni probiha teprve jeho editovani.
S uvedenym tymem je nase laboratof v kontaktu, a dohodli jsme se na tom, Ze mitogenom D. noxia

budeme publikovat spole¢né. Sekvence jednotlivych mitochondrii totiz pochazeji z jinych




biotypovych linii a Daniela pak po jejich editaci svou praci obohati i o analyzu vnitrodruhové
variability.

V priibéhu daného tkolu pracovala Daniela samostatné, peélivé, a s potfebnou kreativitou i
vytrvalosti. Sama také nastudovala programy pro editovani genomu i naslednou statistickou
analyzu, kterou pak zdarné provedla. Vysledkem jejiho usili jsou pak originalni data, ktera po

dotaZeni detailti budou zakladem nejen pfipravované publikace, ale i dal§iho vyzkumu.
Predlozena studie tedy spliiuje pozadavky kladené na diplomové préce, a proto ji k obhajobg
doporucuji.

V Ceskych Budg&jovicich 27. kvétna 2012.
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