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Véc: Oponentsky posudek na bakalafskou praci

Bakalarska prdce Martiny Flegrové se zabyva nukleotidovou variabilitou genu enol-1 u
entomopatogennich hlistic. Ve stru¢ném Gvodu autorka predstavuje hlistice jako zajimavy model pro
evoluci parazitismu. Ddle se zabyva genem enol-1, jeho expresi pfi patologickych stavech a
studovanymi hlisticemi rod( Heterorhabditis a Steinernema. Autorka se v Gvodu bohuzel omezuje
pouze na svij projekt a pfili§ se nezabyva obecnéj$imi biologickymi otazkami. Nejsem pfiznivcem
zbytecné dlouhych rukopist. Presto si myslim, Ze by se Uvodni kapitola mohla detailnéji vénovat
bezesporu zajimavym fenoménim parazitismu a endosymbiosy. Motivace prace je vSak z textu
zjevna.

K dvodni ¢asti mam nékolik otazek a pfipominek: (i) Autorka uvadi hypotézu o fylogenetickych
vztazich hlistic formulovanou na zakladé sekvenci ribosomalni RNA malé ribosomalni podjednotky
Blaxterem a kol. v roce 1988. Ve skutec¢nosti byla prace publikovana o deset let pozdéji v ¢asopise
"Nature", nikoli "Letters to nature" jak je uvedeno v seznamu literatury. Skute¢né se v této prdci
podafilo vztahy hlistic jednoznacné objasnit? Nejsou dostupné zadné novéjsi prace na toto téma? (ii)
Hao a kol. (2012), nikoli Hao a Simoes jak je chybné uvedeno na str. 2, se patrné zabyvali mirou
exprese genl a ne transkriptomd. (iii) Studovana enolasa ma oznaceni enol-1. Znamena to, Ze jsou v
genomu hlistic pfitomné paralogy tohoto genu? Jaka je pak jejich identita? (iv) V kap. 1.2 autorka
hovofi o kladech IV a V. Uvital bych odkaz na obrazek s vyznacenim téchto skupin.

Autorka si vytycila 4 dil¢i cile: (i) U vybranych linii rodld Heterorhabditis a Steinernema
otestovat miru virulence. (ii) Vyizolovat z vybranych linii rodu Heterorhabditis a Steinernema gen
pro enoldzu. (iii) Vyhledat v genomovych databazich relevantni homologni geny v ramci kmene
Nematoda. (iv) Na zakladé zjisténé nukleotidové variability odhadnout mozny model evoluce
genu pro enolasu .

Kapitola Materidl a metody je velice podrobna, stylem pfipomina laboratorni denik. To je i
kamenem drazu této kapitoly. SloZeni vSech enzymatickych reakci i roztokid je uvedeno v
pipetovanych objemech reagencii o neznamé koncentraci nebo vazenych hmotnostech. Mély by byt
uvedeny findlni koncentrace jednotlivych sloZek, v pfipadé enzym pouzity pocet jednotek. V kap. 3.7
chybi navic ve sloZeni Luria-Bertani agaru chlorid sodny. Z metodiky testd virulence (kap. 3.9.1) neni
jasné, zda byla provddéna negativni kontrola a pocet opakovani. V textu chybi kapitola 3.10 nebo je
kap. 3.11 Spatné oznacena.

Vysledky jsou prehledné zpracované v 7 tabulkach a 8 obrazcich. Autorce se podafilo ziskat
¢astecné sekvence genu enol-1 u studovanych zéstupct rodG Heterorhabditis a Steinernema.
Jejich srovnani odhalilo u druhu H. bacteriophora 4 polymorfni mista uvnitf posledniho intronu a
celkem 20 polymorfismG po celé délce sekvence u druhu S. feltiae. Postradam prehled
polymorfnich mist zjisténych u linii S. feltiae (kap. 4.1). Testy neutrality neukdzaly signifikantni
odchylku od neutrdini evoluce. Testy virulence prokazaly, Ze se mira virulence mezi jednotlivymi
liniemi prukazné lisi. U obr. 9, 10 a 11 které ukazuji primérnou mortalitu zavije¢d a virulenci hlistic
nejsou ukdzany smérodatné odchylky.




V Diskusi autorka shrnuje a dava do souvislosti data z analyz ziskanych sekvenci véetné
rozdilného poctu a polohy intronll a testl virulence hlistic. Opét postraddm zapojeni ziskanych
poznatkl do SirSiho ramce. Seznamu pouzité literatury chybi jednotny format.

Pfes vSechny mé pfipominky mohu s klidnym svédomim konstatovat, Ze se autorce podafilo
splnit vytycené cile a predloZena bakalarska prace spliiuje naroky kladené na tento typ kvalifika¢ni
prdce a proto ji doporucuji k obhajobé.
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