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Oponentsky posudek na bakalatskou praci Moniky Stackové

»Charakteristika mitochondrialniho genomu msice Drepanosiphum platanoidis
(Aphididae)*

Monika Stackova si ve své bakalafské praci vytyCila dva cile — ziskat sekvenci
mitochondridlniho genomu msice druhu Drepanosiphum platanoidis a tuto sekvenci nasledné
porovnat s piibuznymi druhy a objasnit fylogenetické vztahy v ramci podiadu Sternorrhyncha.
MSice Drepanosiphum platanoidis sice nepatii ptimo mezi $kidce kulturnich plodin, ale je
zajimava z hlediska objasnéni fylogenetickych vztahi mezi msicemi.

Bakalantka pro vypracovani své prace musela zvladnout zakladni molekularni metody (jako
izolaci DNA ze vzorki uchovanych v ethanolu, PCR amplifikaci, agar6zovou elektroforézu a
pfipravu sekvena¢nich reakci) i bioinformatické dovednosti (¢ast primert pro PCR si
navrhovala sama, pracovala s databazemi, vysledné sekvence zanotovala a provedla zakladni
fylogenetickou analyzu).

Prace je sepsdna uhledné¢ a ¢tivé s minimalnim mnozstvim preklep. Moje nejvétsi vytka se
tyka hlavné seznamu citaci a citovani. Do jmen cizich autori se bohuzel vloudilo veelku vysoké
mnozstvi preklepti napt. Tacher misto Teacher (str. 3), Simons misto Simon (str. 12), ob¢as se
ztracelo nebo naopak prebyvalo ef al., oblas se ztratil rok publikovani. V textu jsou také
citovany tfi prace, které pak v seznamu literatury uvedené v plném znéni nejsou Thao et al.
2004 (str. 5), Tamura et al. 2013 (str. 18) a Lowe et al. 1997 (str. 23). Na strané 17 a 18 v ¢asti
Metody, kde autorka popisuje on-line programy (tRNA SCAN, GenomeVx, Mitos, Tandem
repeats finds,...) pouzité pro predikce geni v mtDNA by bylo vhodn&jsi pouZit citace na
puvodni védecké prace a ne pouze vypsat webovou adresu, kde je program dostupny. Ne zcela
piehledny a bézny je format citaci, ktery si bakalantka zvolila pro sviij Seznam pouzitych
zdroji. Naptiklad bych doporucila vypustit plné znéni webové adresy, ze kterych se daji
stdhnout plivodni védecké publikace a piesné datum, kdy tak bylo u¢inéno pro potieby této
prace, obzvlasté pokud je v seznamu literatury uz zminéno DOI &islo a ISSN. Jména Gasopist,
kde byly citované védecké prace publikované, nejsou bohuzel formatovany jednotné, obgas
jsou uvadény v plném znéni, ob¢as ve zkratkach.

Na stran¢ 14 a 17 obCas chybi mezera mezi hodnotou a jednotkami ¢asu nebo hmotnosti.

Na stran€ 13 pii popisu reakénich smési pro PCR by bylo vhodnéjsi do bakalaiské prace uvadét
koncentrace pro jednotlivé slozky neZ jednotky objemu, které se zapisuji do pracovniho seSitu
nebo do protokolu. To samé se tyka popisu slozeni TAE pufru na str. 16.

Bakalantce se podafilo osekvenovat celkem 14 888 bazi z mitochondridlniho genomu D.
platanoidis. Cast mitogenomu ma horsi rozliSeni a pfiblizng 300 bazi se nepodafilo
naamplifikovat viibec, ziejmé diky vysokému zastoupeni A a T nukleotidd, jak je zmin&no v
diskuzi. Ziskana sekvence byla zanotovana a porovnéna s dal§imi deviti zndamymi mitogenomy
ptibuznych msic.




K vysledkiim a diskuzi mam tyto otazky:

1) Na strané¢ 25 autorka uvadi zjisténé délky gent pro malou a velkou podjednotku
ribozomu. Jaké jsou bézné délky téchto genti u piibuznych msic? Lisi se od nich zjisténa
délka gent u D. platanoidis?

2) Autorka si pro rekonstrukci fylogenetického stromu vyzkousela dvé metody: Neighbor-
Joining (NJ) a Maximum Likelihood (ML). Ob¢ daly stejnou topologii, vysledny strom
z NJ je uveden ve vysledcich a z ML v ptiloze. Osobné bych dala spi§ pfednost zaradit
je obracené. Muze bakalantka fict néco vic o bootstrapové podpoie téchto stromu, jestli
se z tohoto hlediska stromy lisi a ktery je lepsi?

Zavérem prohlasuji, ze piedlozend bakalaiska prace Moniky Stackové spliiuje pozadavky
kladené na bakalarskou praci a proto ji doporucuji k obhajobé a navrhuji znamku vyborné
minus (1-).
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