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Posudek $kolitele na bakalaiskou diplomovou praci Moniky Stackové

Molekularni analyza mitochondridlniho genomu
Drepanosiphum platanoidis (Aphididae)

Téma predloZzené bakalaiské prace je prispévkem k dlouhodobé feSené problematice
fylogenetiky a genetické variability msic, ktera zapocala pied nékolika lety spole¢nym projektem
tymu populaéni a evoluéni genetiky a afidologické laboratote na EntU AV CR. Hlavni idea tohoto
projektu vychazi ze skute¢nosti, Ze vyzkum msic je v celosvétovém méfitku zaméfen piedevsim na
druhy Skodici zemédelskym plodinam. Tyto druhy vSak pochézeji z jediné Celedi, a proto jsou jejich
mitogenomy z hlediska fylogenetickych vztaht celého podiadu Sternorrhyncha méné vyznamné.

Z tohoto divodu jsme se zaméfili na druh z ¢eledi hospodafsky neutralni, av§ak vyznamny
z pohledu evoluce.

Monika zacala s praci v laboratofi jiz béhem prvniho ro¢niku, nicméné pivodné planované
téma bylo nutno z technickych diivod zménit; to byl i jeden z diivoda prodlouZeni studia. Monika
si béhem laboratorni prace osvojila v§echny potiebné postupy, tedy metody DNA izolace, PCR
amplifikaci v€etn€ navrhovani primert, sekvenovani i potfebnou biostatistickou analyzu pro praci
se sekvencemi i anotaci mitogenomt (tedy lokalizace lokust, predikce sekundarnich struktur apod.).

I kdyZ jsme zvolili standardni metodu ,,primer walking®, tedy sekvenovani mitogenomu
z n€kolika prekryvajicich se fragmenti, ziskanych pomoci univerzalnich primert a déle pak postupné
navrhovani primer specifickych, Moni¢ina prace rozhodné standardni nebyla. Jak se dalo o¢ekavat na
zaklad¢ predchozich zkuSenosti naseho tymu, i msice Drepanosiphum piedstavovala zna¢nou
vyzvu, nebot’” pro msice je typicky vysoky obsah AT bazi, které sestaveny do ,,fetizk(* zptsobuji
pti amplifikacich problémy (a to jak pti PCR, tak i sekvenaénich reakcich). Pro Moniku to
znamenalo trpélivé a peclivé opakovani pokusti s obménami podminek, tedy vyzkouset riizné
varianty PCR profild, rizna aditiva (resp. enhancery) i riizn€ u¢inné polymerazy. Jeji usili vSak bylo
korunovéno uspéchem, takze zvladla charakterizovat téméf cely mitogenom — coZ je dle mého
minéni na bakalare solidni vykon, nebot’ u msic jsou mnohé publikované mitogenomy netplné a
chybéjici ¢asti jsou daleko veétsiho rozsahu.

V pribéhu svéfeného zadani pracovala Monika samostatné, peclivé, a s potfebnou

kreativitou i vytrvalosti. Cenim si zejména jeji cilevédomosti, nebot’ i kdyZ mohla obh4jit praci




s menSim rozsahem dat ve standardnim terminu, chtéla ziskat informace co nejuplnéjsi, a proto se
sama rozhodla studium prodlouzit. Vysledkem jeji prace jsou originalni data, ktera po dotazeni

detaili budou cennou souéésti souhrnné publikace, kterou planujeme vySe zminény projekt zavrsit.
PredloZena studie tedy splituje pozadavky kladené na diplomové prace, a proto ji k obhajob¢
doporuduji.
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