Hodnoceni

magisterské prace Bc. Katefiny Podrabské, posluchacky Pfirodovédecké fakulty Jihoceské univerzity
v Ceskych Budéjovicich

Téma: Detekce a identifikace virli pomoci sekvenovani nové generace (NGS)

Bc. Katefina Podrabska predklada k obhajobé svou magisterskou préci, kterou vypracovala v priibéhu studia
na Jihoteské univerzité v Ceskych Bud&jovicich. Studentka si vybrala aktuélni, aviak metodicky zna¢né
rozsahlé téma. Nelze opomenout, Ze zavedenim a optimalizaci metod sekvenovani nové generace (NGS)
pro Gely rostlinné virologie jsme se na nasem pracovisti (oddéleni Rostlinné virologie, BC AV CR, v. v. i.
UMBR) zalali zabyvat ai vrdmci feSeni neddvno ziskanych grantovych projektd (véetné zajisténi
softwarového vybaveni pro tyto Gcely).

Pfedmétem prace studentky byla analyza dat ziskanych sekvenovanim nové generace v programech CLC
Genomic Workbench a Geneious, dosekvenovani useki genoma virQ, které nebyly pomoci NGS kompletné
osekvenovany (5, 3" RACE, klonovani, RT-PCR, sekvenovani) a srovnani ziskanych sekvenci s udaji
dostupnymi v databdzi GenBank. Nasledovalo ovéreni pfitomnosti sekvenci rostlinnych virll detekovanych
metodou NGS v pavodnim rostlinném materialu pomoci RT-PCR a Sangerovo sekvenovanim.

Jako vedouci prace mohu konstatovat, Ze K. Podrabska pristoupila k feSeni problematiky zodpovédné a
s peclivosti ji vlastni. Nedokdazu si vsak predstavit reseni tématu bez nesmirné podpory a ochoty Skolitele —
specialisty, Dr. I. Koloniuka, ktery byl vzdy ochoten poradit a pomoci pfi laboratornich a zejména
bioinformatickych analyzach, které jsou stézejni ¢asti prace.

Vyhradu mam pouze k zavérecnému sepisovani rukopisu. Pfestoze laboratorni ¢ast byla dokoncena jiz rok
pred koneénym terminem odevzddni prace, studentka v podstaté nedokdzala odhadnout c¢asovou
narocnost nezbytnou pro samotné sepsdni prace. Do magisterské prace se snazila podrobné sepsat veskeré
informace (v¢etné velmi detailné popsané metodické ¢dsti) coz v koneéném vysledku pFispélo k nizsi Ctivosti
a prehlednosti textu.

Cile prace vsak autorka splnila v celém rozsahu a prokazala velky zdjem o zvolenou tématiku. Jako
nejvyznamnéjsi povazuji ziskani kompletni sekvence nového viru zrodu Carlavirus, kterd byla uloZena
v databdzi GenBank. Vyznamné je i prioritni zjisténi sekvenci dalSich dvou novych vir z rodu Nepovirus a

Amalgavirus, a dvou dfive jiz popsanych virt (Soybean dwarf virus, rod Potyvirus a Bean yellow mosaic
virus, rod Luteovirus).

S ohledem na vy3e uvedené hodnoceni pristupu studentky k zadanému tématu a k ziskanym vysledkiim

doporucuji magisterskou praci k obhajobé pred zkuSebni komisi.
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V Ceskych Budéjovicich . Ing. Jana Franové

Dne 23.5. 2017 vedouci magisterské prace




