Oponentsky posudek na diplomovou praci Bc. Moniky Kreklové

Analyza pohlavnich chromozomii modraski (Lycaenidae)

Diplomova prace Moniky Kreklové se zabyva zkouméanim evoluce pohlavnich chromosomil
a karyotypu vybranych druht modraski (Lycaenidae) pouzitim klasickych i molekularné
cytogenetickych metod a genomickych analyz.
Piedlozena prace je standardniho rozsahu (58 stran) a ¢lenéna na tivod, cile, metody, vysledky, diskusi,
zavéreCny souhrn a seznam literatury. Text je sepsan logicky a az na nékteré chybéjici carky, drobné
pieklepy a ob¢asné pravopisné chyby, je pisemny projev kvalitni. Stanovené hypotézy jsou formulované
jasng a ocenuji pouzité spektrum metod, které davaji uceleny pohled na studovanou problematiku.
Stanovené cile a jejich spInéni:
Cilem studie bylo zodpovédét tii Gstiedni otazky:

1) Dochazi ke zvySovani po¢tu chromosomi u modraskt polyploidizaci?

2) Je velky chromosomalni par pozorovany v karyotypech modraskd s vysokym poctem

chromozomt vysledkem autoSomalnich fizi?

3) Doslo v evoluci modraski k fragmentaci pohlavnich chromosomu?
Dle mého nazoru se podafilo jednoznaéné zodpovédét pouze prvni otazku, a to sice, ze zjisténa velikost
genomu a celkového pocétu chromosomu V jadie jasné prokazaly absenci polyploidiza¢nich udalosti
v evoluci karyotypu studovanych druht. Dalsi dvé otazky se podafilo aplikaci zvolenych metod
zodpoveédét sice pouze Castecné, ale prinesly dulezité vysledky poukazujici i na dalsi mozné smétovani
experimentd. Vice se k této ¢asti vratim v otazkach.
Po obsahové strance je prace velmi zdafila a v nasledujicich pfipominkach se spiSe vénuji jeji forme.
Nevhodné/zbyte¢né anglicismy v uvodni ¢asti (napf. pro slovo ,,drive” je bézné€ uzivany ekvivalent
»tah®, crossing-over se piSe s pomlckou, pifi uvadéni stati skupiny, a Cislovek obecné, se uziva desetinna
carka). Na str. 8 by bylo asi pfesn€js$i nahradit termin ,,metacentricky* pojmem ,,dvouramenny‘.
Podobné jako na Obrazku 8 by na Obrazku 1 mohly byt pohlavni chromosomy Z: a Z, druhu
Polyommatus dorylas piimo indikovany (ne pouze Sipkou). V legendé Tabulky I. autorka zfejmé
myslela pocet chromosomi v diploidnim nikoliv haploidnim komplementu. Na stran¢ 27 autorka pise:
,»Ac¢koliv maji druhy Polyommatus icarus a Polyommatus escheri stejny pocet chromozomu, z vysledkt
GISH je patrné, Ze jejich chromozomy W se velice 1isi (Obr. 4a, b)* — pokud jsem z vysledkt ale dobie
pochopila, karyotyp samic téchto dvou druhti se o jeden chromosom lisi, tudiz nesedi ani diploidni pocet
ani pripadny pocet pohlavnich chromosomi. Nebo to autorka myslela jesté jinak? Pro lepsi orientaci
Vv textu by také bylo vhodné kromé specifika ,,na samicich preparatech™ ptidat ,,na pachytennich* ¢i
»mitotickych® dle potieby, jinak mtize byt ctenar na chvili zmaten, pro¢ byla na samicich chromosomech
dvakrat pouzita GISH. Na Obrazku 6 v legendé je jiny format oznaceni a,b,c,d. Literarni zdroje (celkem

130 praci) jsou citovany spravné, pouze dvé citace z textu chybi v seznamu literatury a jedna reference



ze seznamu chybi v textu. Nékolik malo referenci v seznamu literatury neni kompletni nebo neni

spravné naformatovano. Zavérem bych chtéla ocenit grafické zpracovani vysledki dosahujici prakticky

jiz publikaéni kvality. Snad bych jen doporucila doplnéni o ptehledové schéma ziskanych vysledkt ve

fylogenetickém kontextu pro snazsi interpretaci moznych evoluénich scénaii. Pfedlozenou diplomovou

praci jednoznacné doporucuji k obhajobé a pteji mnoho uspéchti v dalsim zkoumani.

Dopliiujici otazky:

1)

2)

3)

4)

Na Obrazku 5b se zda, ze W chromosom druhu Polyommatus escheri silné hybridizuje
s telomerickou sondou — jedna se o vysledek nebo artefakt vznikly béhem procesu?

U druhu Polyommatus dorylas pomohla telomericka sonda odhalit trivalent pohlavnich
chromosomt. Pro¢ tedy je na Obrazku 5 stale struktura oznacena jako bivalent? Co brani
odhaleni trivalentu u druhu Polyommatus icarus? Je mozné, Ze jeden z chromosomu neparuje?
Byl v komplementu tohoto druhu pozorovan néjaky univalent?

Soucasti prace byla bioinformaticka detekce Z-vazanych gent druhu Calycopis cecrops a
lokalizace jejich pozice na piislusnych chromosomech referenéniho genomu druhu Melitaea
cinxia. V textu vSak nebylo indikovano — je pro druh C. cecrops znam karyotyp a konstituce
pohlavnich chromosomti?

Ptimé dukazy fuze ¢i rozpadu pohlavnich chromosomi u modraskli zatim chybi. Zatimco rDNA
klastry lokalizované na pohlavnich chromosomech druhu Polyommatus icarus podporuji fizi
(ackoliv by se mohlo také jednat pouze o translokaci klastrti), je mozné, ze by se u samice
stejného druhu s mensim pohlavnim chromosomem W mohlo jednat o fragmentaci? Autorka
navrhuje v navazujicim vyzkumu u tohoto druhu pouziti SNP analyz. Bylo by mozné odhalit

interchromosomalni pfestavby i aplikaci nékterych molekularné cytogenetickych ptistupi?
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