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chromosomes of blue butterflies (Lycaenidae). Mgr. Thesis, in Czech] — 58 p., Faculty of Science, University of
South Bohemia, Ceské Budéjovice, Czech Republic.

Oponent: RNDr. Lukas Choleva, Ph.D.

Bc. Monika Kreklova ve své praci studovala chromozomy motyli modrasku se zaméfenim na pohlavni
chromozomy.

Kapitola Uvod poskytuje detailni resersi o typech determinace pohlavnich chromozomi motyld a poznatky jsou
konfrontovany s jinymi skupinami Zivocichu. Vyzdvihuji zde velmi dobry prehled autorky a skvélé nacteni
studovaného tématu spolu s pouzitim adekvatnich literarnich zdroja, v€etné recentnich. Autorka soucasné velmi
hezky prabéiné zduraznuje mezery v soucasném poznani podstaty urceni pohlavi. Prokazuje své schopnosti
informaci nejen predat, nybrz ji také promyslené a kriticky vyhodnotit a analyticky interpretovat. Postupné je tak
ctendr seznamen s evolu¢nimi poznatky o Z, W a neo-pohlavnich chromozomech, souvisejicich systémech
determinace samciho a samiciho pohlavi, a roli automozm pfi jejich vzniku. V sekci o nestabilité genomu
modrasku se oponent tésil polozit autorce dotaz, co se vi ve vztahu variability v poctech chromozomu o velikosti
genomu, o ktery byl ihned pfipraven v sekci Cile prace, nebot stanoveni velikosti genoma bylo jednim z
relevantnich cilt prace.

Metodicka stranka zahrnuje komparativni skdlu metod, véetné vysoce pokrocilych. Oponenta zahfal pristup
poctivé biologie, kdy si autorka odchytava jedince v prirodé a chodi krmit housenky k tomu, aby zmérila velikost
jejich genomu, popsala karyotyp, aplikovala skalu komparativnich hybridizacnich sond a napomohla porozumét
evoluci pohlavnich chromozom modrasku také z pohledu bioinformatické analyzy.

Autorka dokazala v predchozich kapitolach navodit ¢tenarovu zvidavost natolik, Ze v kapitole Vysledky vylozené
lacnil po rozuzleni zapletky, jaké evolucni sily hrély roli v evoluci chromozomu modrasku. Kapitola je nabita
nadhernymi vysledky Spickové cytogenetiky. Abych nékteré krasné vysledky autorky vyzdvihl, autorka prokazala
roli fragmentace ve zvyseném poctu chromozomu nékterych druhu, analyticky interpretovala systém
mnohacetnych pohlavnich chromozom, existenci chromozomych ras liSicich se pohlavnimi chromozomy a
objevila neo-pohlavni chromozomy. Bioinformaticka analyza pak prispéla ke zpfesnéni evolucnich hypotéz o
stafi pohlavnich chromozomt modraska.
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Kapitola Diskuse je preciznim interpretacnim koncertem pozorovanych vzoru a bylo by ji mozno rozséhle
vychvalovat. Oponent tak vyzdvihne alespon pékné vyvvozeni hypotézy o mnohonasobnych chromozomalnich
rozpadech a detailni interpretace vyslednych vzort komparativnich molekulérnich pfistupt o pozoruhodné
diverzitni evoluci pohlavnich chromozoma jednotlivych taxonu. Autorka si dokonce troufla na zékladé novych
poznatku korigovat 10 let starou hypotézu tymu svého Skolitele o multiplifikaci rDNA klastru gent u modraska.
V neposledni Fadé chvali oponent za interpretace napfiklad o nesouladech dat s predikci holokinetického drivu a
ukazku, jak moderni cytogenetiku stale nemuze nahradit bioinformaticky pristup, ktery se viak stava
cytogenetikovi vynikajicim partnerem.

Z formalni stranky jsem si povsiml jisté roztfisténosti v pouzivani druhovych nazvu, kdy autorka cituje cesky a
latinsky ndzev bource morusového a pozdéji opét opakuje oba nazvy druhu v jediné vété cijen latinsky, aviak
nahle s doplnénou informaci v zavorce o celedi. Zde by bylo vhodnéjsi po taxonomickeé ¢i systematické zmince
pouZivat uZ jen jen cesky Cilatinsky nazev druhu.

Co se tyce slovni zasoby a pouzivani odbornych pojmu je diplomova préce perfektni a na pojmy bohata, pfi
poutavém cteni viak obcas oponenta rozhodila kostrbatost nékterych vét s mirné divocejsim slovosledem.
Oponent rovnéz doporucuje autorce precijen o néco ¢astéji zacinat oznamovaci vétu podmétem nez prisudkem.
V Cestiné to zni prirozenéji a takova vétna skladba je blize pravidlim.

Strucnym zavérem je diplomova prace Bc. Moniky Kreklové naprosto skvélym dilem, které mnohonasobné
prekracuje pozadavky na diplomovou praci a blizi se spiSe praci rigorézni. Oponent autorce za toto dilo smeka
poklonu a to jako takové pochopitelné odrazi kvality Skolitele RNDr. Petra Nguyena, Ph.D. a celého tymu.
Diplomovou praci doporucuji k obhajobé a navrhuji znamku v hodnotici skale = 1 (prospél).

V Plzni dne 13.7.2020 RNDr. Lukas Choleva, Ph.D.

Dotazy k autorce:

V Uvodu autorka cituje popis vice nez 130 000 ,,druhG” motyld, kde autofi uvadéji online toto ¢&islo jako
»,hames”. Jiné zdroje uvadéjici pocty jako , species”, avsak o rad nizsi. MzZete prosim laikovi vysvétlit tento
nesoulad v poctech a pojmech o dostupnych informacich o diverzité motylu?

Na strané 10 cituje autorka praci Kandul a kol. (2007) a uvadi Ze, cituji: ,Zjistili, Ze pocty chromozomu mezi
mladymi sympatrickymi pary jsou mnohem odlisnéjsi nez mezi odpovidajicimi alopatrickymi pary.“. Mohla by
autorka tuto informaci Iépe vysvétlit? Oponentovi z této informace neni jasné, zda 5lo o pary pohlavi (a jak
mohly byt takto fylogeneticky studovany) nebo pary druhu.

Takeé paprskoploutvi maji své zastupce konkurujici vysokému po¢tu chromozomu nékterych motyla. Zde vsak
zfejmé hraly evolucni role polyploidizace a mezidruhova hybridizace. Védéla byste, o jaké taxony se jedna?
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