Oponentsky posudek na diplomovou praci Bc. Jana Hartmanna
,,OVéreni souvislosti genl enol 1 a astacinu s evolu¢ni adaptaci na parazitismus u druhu

Heterorhabditis bacteriophora“

PredloZend préace se zabyva moznou roli genll enol 1 a astacinu v evoluci parazitismu u
hlistice Heterorhabdlitis bacteriophora. Prace je standardné ¢lenéna. Uvod je pfehledny a
seznamuje ¢tenare s parazitismem nematod a publikovanymi kandidatnimi geny
identifikovanymi na zakladé hemolymfou indukované exprese u linii H. bacteriophora, které
se lisSi mirou virulence. Prace si klade za cil provéfit moznost studia funkce genl enol 1 a

astacin u H. bacteriophora a identifikaci stop selekce v jejich sekvencich.

Metody jsou popsany detailné. Nékteré detaily prace s hlisticemi mi vSak nejsou
jasné. Napf¥. pro izolaci nukleovych kyselin byly dle kap. 3.2 z housenek vypitvani dospélci.
Mohu poprosit o vysvétleni toho, jak jsou hlistice pfi pitvé odebirdny? Enzymatické reakce
by mély byt zapsdny s finalnimi koncentracemi. Uvedeni objem0 a koncentraci reagencii
vSak opakovani metod umoznuje. Vysledky jsou detailné popsany a zdokumentovany. V této
¢asti mi chybi snad jen informace o optimalizaci koncentrace kultury hlistic, o které se mluvi
na zacatku diskuse. Také popisky u obrazkd 5-7 by mohly byt detailnéjsi — neni jasné co je
vyneseno na ose Y, u obr. 5 je v popisku na ose X chybné uvedeno ,RNAi Astacin“. Na
zakladé vysledku RNAi exprese studovanych gen( nesouvisi s virulenci hlistic. V kap. 4.4
autor poznamenava, zZe by pri¢inou mohl byt pouzity serotonin. Pokud odhlédnu od toho, Ze
tato véta patfi spiSe do diskuse, nevylu€uje tuto moznost nezménénd exprese v kontrolach?
V dalsi ¢asti prace se autor zabyval detekci selekce v dostupnych datasetech sekvenci
studovanych gen(. Pres pouZiti Siroké Skaly metod se nepodafilo detekovat stopy

dlouhodobé pusobici pozitivni selekce provazejici evoluci parazitismu.

Diskuse se podrobné vénuje jednotlivym vysledkiim. Je zfejmé, Ze exprese
studovanych gent nekoreluje s virulenci, coZ je v souladu s vysledky analyzy dostupnych
sekvenci, kterd neodhalila zndmky pozitivni selekce. Vysledky jsou v rozporu s udaji
publikovanymi Hao et al. (2012; DOI 10.1016/j.exppara.2011.12.001), na kterych byla prace
zaloZena, a tudizZ je povaZuji za publikovatelné (ideadlné po ovéreni exprese genl u azorskych
linii). RNAi experimenty jsou postaveny na vysledcich publikovanych u nékolika druhd hlistic.
Za relevantni povaZzuji informaci, Ze infek¢ni stadia maji mit uzavieny Ustni otvor, coz

komplikuje pfijem dsRNA pfi ,,soakingu”. Je mozné ovérit pfijem dsRNA hlisticemi? Je Ustni



otvor uzavreny i u Steinernema carpocapsae? Pfi adaptaci protokolu RNAi mél byt patrné

tento druh pouzit jako kontrola.

Celkové se mi prace libi a dobre se Cte. Jeji kvalitu mirné snizuje pomérné velké
mnozstvi preklepl a chyb. Autor viak zjevné odvedl velké mnozstvi prace, které poukazuje
na nesrovnalosti v publikovanych ¢lancich. Prace spliiuje pozadavky kladené na kvalifika¢ni

prace na PfF JU a ja ji doporucuji k obhajobé.
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