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Ovéreni souvislosti genii enol-1 a astacinu s evolu¢ni adaptaci na parazitismus u druhu
Heterorhabditis bacteriophora

Téma predlozené magisterské prace vychazelo z problematiky fesené v rdmci laboratote
entomopatogennich hlistovek na EntU BC AV CR, ktera je zamé&fena na moznosti vyuziti EPN jako
biologickou kontrolu hmyzich skiidcit zemédélskych plodin.

Jan pracoval v nasi laboratoii uz béhem bakalarského stupné, a to na populacné-genetické
studii rodu Steinernema. Pivodnim zamérem v magisterském projektu pak bylo navézat na
predchozi zkuSenosti, a provést rozsahlejsi studii genetické variability dvou druht parazitickych
hlistic s odlisnou biologii (pohlavné dimorfni a hermafroditni). V pribéhu prace se vSak ukazalo, ze
v disledku extrémniho sucha nebylo mozné odebrat adekvatni mnozstvi vzorku z terénu, a bylo
nutné téma zménit. Jan si pak vybral pomérné naro¢ny ukol, tedy posouzeni zda kandidatni geny
enol-1 a astacin souviseji s adaptaci hlistovek na paraziticky zptisob Zivota. Tento projekt byl
ptavodné koncipovan pro doktorandsky stuperi, a zahrnoval celou fadu metod a analyz, které se
Vv nasi laboratofi doposud neprovadély. Jan tak byl postaven pied velkou vyzvu - nastudovat
relevantni literaturu a vybrat, odzkouset a pak optimalizovat jednotlivé na sebe navazujici
procedury. Ve finale tak provedl celou fadu experimentii - kromé standardniho chovu hlistovek,
testd virulence, extrakci NK a sekvenovani vybranych gent, i zcela nové pak testovani genové
exprese pomoci RT-PCR, indukci infektivnich juvenila, syntézu dsRNA, a RNA interferenci

metodou ,,soaking*.

Paraleln¢ také provadél analyzu biostatistickou, tedy ovéfovani hypotézy o moZzném vlivu
selekce na vybrané geny v ndvaznosti na parazitismus. Potiebné testy na vnitrodruhové trovni
provedl standardnim zptisobem, v analyze variability mezidruhové vsak zvolil naro¢ngjsi testy
zalozené na fylogenetickych stromech, které pro dany ucel zkonstruoval. Nejdfive ovsem bylo
nutné najit v databazich orthologni geny, coz se opét ukazalo pomérné naro¢né — jednak se vyzkum
genomi nematod soustiedi pfedevsim na parazitické druhy a pro nékteré klady tak data z volné
zijicich druhti zcela chybi, jednak jsou publikované genomy malo anotované a ne vzdy se podatilo

ortholog spolehlivé najit.



V pribehu svého projektu Jan prokazal, Ze dokaze pracovat peclivé a samostatné, trpélive
optimalizovat podminky jednotlivych metod, i hledat alternativni postupy. Obzvlast sympatické je
jeho nadSeni pro pozndvani néceho nového, a rozhodné nepatii ke studentlim, ktefi preferuji rutinni
zavedene techniky. I kdyz se hypotéza o souvislosti kandidatnich gent s parazitismem zcela
nepotvrdila, i tak se mu podafilo ziskat originalni data a zajimavé poznatky, na n¢Z je mozné dale
navazovat. Vyraznym pozitivem je pak zavedeni novych metod, které rozhodnym zptisobem rozsiti
vyzkumné spektrum nasi laboratofe. Provedenim biostatistické analyzy Jan navic prokézal, ze

nelze zobecinovat dil¢i experimentalni vysledky, a biostatistika by méla byt nedilnou soucasti

obdobnych evoluénich studii.

Ptedlozena studie splituje pozadavky kladené na diplomové prace, a proto ji k obhajobé

doporucuji.
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