Posudek skolitele na bakaldiskou prici Edity Li§kové: Geneticka diverzita africkych plchii rodu
Graphiurus (Rodentia, Gliridae)

PfedloZena prace pfedstavuje prvotni vhled do genetické diverzity africkych plchl rodu Graphiurus.
Taxonomie tohoto rodu je zaloZend pouze na morfologickych popisech, genetickd data ve vefejné
dostupnych databdzich nejsou tém&F Z4dna a mapy rozéifeni mnoha druht jsou pfinejmensim podivné.
Bé&hem naich terénnich vyjezdd do vychodni Afriky se podafilo nashroméidit pomérné obsahly
material. Editina préce navic podnitila spolupréci s kolegy z pafizského muzea, ktefi poskytli material
ze zapadni Afriky a také sVaskem MikeSem, ktery odchytil nékolik plchi v Kamerunu. Pfedbéiné
vysledky nasvédcuji tomu, #e srovnatelny taxonomicky nepofédek najdeme snad uz jen u africkych
bélozubek. Cesta k dikladné taxonomické revizi africkych plchl bude jesté dlouhd a trnits a jisté se
neobejde bez osekvenovani typového materidlu.

Edita do nasi skupiny pfisla hned v prvnim roéniku na podzim roku 2016 naldkana roztomilou
fotkou plcha na agitaénim letd¢ku. Smyslem jeji bakalafské prace bylo naucit se samostatné pracovat
v laboratofi, pochopit zaklady fylogenetické analyzy a v neposledni fadé pracovat s literaturou a psat
smysluplny text — tedy poloZit solidni zaklady pro navazujici magisterskou préci. Edita se nad$eng
pustila do pipetovéni. Vroce 2018 ziskala projekt SGA, diky kterému ziskala vlastni finance na
osekvenovani nékolika jadernych gen, a také odjela na expedici do Tanzanie. V laboratofi i v terénu
se osvédeCila jako velmi pracovity €lovék. Prace s daty u? la trochu héife a tak misto pdvodné planované
multilokusové analyzy zdstalo jen u cytochromu b. Pokud bych méla néco vytknout, tak je to
nedostatend prace s literaturou, misty aZ nechut &ist vic ne? jen abstrakty, kterd vyustila v nékolikeré
odloZeni odevzdani prace.

Ackoli se Edita rozhodla u nas v magisterském studiu nepokracovat, jeji prace dodala impuls k
zahrani¢ni spolupréci. Sekvence, které ziskala b&hem své bakaldiské prace, umozZnily vybér jedinch
z jednotlivych mitochondridinich kldd( pro sekvenaci tzv. ultra conserved elements napfi¢ genomem,
které nam umozZni delimitaci druhi a spolehlivé vyFeZeni jejich fylogenetickych vztaht.
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