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Skolitelsky posudek na bakalafskou praci Zanety Svecové
Geneticka variabilita populaci chvostoskoka Parisotoma notabilis
(Isotomidae, Collembola) v homogennim (méstském) a heterogennim
(pFirodnim) prostiedi.

Téma bakala¥ské prace vychazi z dlouhodobé spoluprace laboratofe populaéni a evoluéni
genetiky Entomologického dstavu Biologického Centra AV CR a katedrou zoologie Pfirodovédecké
fakulty Univerzity Pavla Jozefa Safarika v KoSicich, kterd je zaméFena na studium chvostoskokd
z hlediska jak taxonomického, tak i fyziologického, ekologického a genetického. Chvostoskoci maiji
fadu charakteristik, diky nimz jsou dobrym bioindikdtorem kvality prostiedi; vétina praci v tomto
ohledu je v3ak zaméfena na jejich druhové slozeni a abundanci, akoliv geneticka variabilita
podmiriuje jejich schopnost prezivat a adaptovat se na nejriiznéjsi habitaty. Bakalaiska prace je tedy
prvnim nahledem do genetické variability chvostoskoka v méstském (urbénnim) prostfedi, a to
vybraného druhu P. notabilis. Jde pfitom o soucast vétsiho projektu; na kosické univerzité probihda
paralelni studie u druhu Isotomiella minor.

PGvodnim zdmérem bylo se soustredit jen méstské prostiedi; v diisledku pandemickych
omezeni viak nebylo moZno realizovat ani vSechny sbéry, ani jejich t¥idéni (zakaz pFistupu na
pracovidté). Proto jsme se rozhodli porovnat ziskana data s pfirodnimi vzorky z pfededlych studii —
ani to v3ak nebylo zcela snadné, nebot bylo nutno vyfadit nekvalitni sekvence s nadmérnym
mnoZstvim nejednozna&nych bazi (u jedné studie to byla polovina) a nasledné analyzy provést znovu.

Zaneta zvladla velmi rychle véechny potfebné procedury jak experimentaini (zakladni
molekularni metody), tak i posléze biostatistické; nautila se pouzivat celou fadou programi nutnych
pro analyzu ziskanych dat. Pracovala velmi samostatné, coZ bylo umocnéno i, lockdownem®. Velmi si
cenim jeji vytrvalosti, nebot testovani potencidlnich novych marker( vyzadovalo hodné ¢asu, kdy se
snazila optimalizovat PCR profily, aby dosahla kyZzeného vysledku. VyFazeni nékolika lokusti a naopak
charakteristika ITS a EPIC markeru PGM jsou dobrym zékladem pro dal3i vyzkum. Velmi prekvapivym
je pak jeji originalni poznatek, totiZ nalezeni 100% infekce bakterii Wolbachia systémem MLST. Je to
to i z toho dlivodu, Ze se pfedchozi studie timto aspektem viibec nezabyvaly, ackoliv pfitomnost
Wolbachia muzZe genetickou variabilitu infikovanych druhd ovlivnit. | kdy? vysledné populaéné-
genetické analyzy jsou opravdu jen velmi pfedbé&iné, i zde Zaneta prokazala velké odhodlani, nebot

zvladnuti jak programd, tak i interpretace vysledki jdou do jisté miry nad ramec jejiho bakalaiského



studijniho profilu — i u studentl genetiky jsou kursy pokryvajici tuto problematiku fazeny spise do
stupné magisterského.

Lze tedy konstatovat, Ze se Zaneté podaf¥ilo ziskat origindIni data (véetn& poukézéni na
nedostatky jiZ publikovanych vysledku), ktera jsou dlleZitym voditkem pro ptipravu rozsahlejsiho
projektu. Pfedlozend studie tedy spliiuje poZadavky kladené na bakalafské prace, a proto ji k
obhajobé

doporuduji.

V Ceskych Budgjovicich, 24. kvétna 2021
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