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Posudek Skolitele na bakalarskou praci Nicole Janové

Genetické markery pro druhovou identifikaci a studium genetické variability

forenzné vyznamnych druh masarek (Sarcophagidae).

Téma predloZené bakalarské prace vychazi ze spoluprace laboratore populacni a evolucéni
genetiky EntU AV CR a Kriminalistického tstavu PCR, jejiz naplini je propojeni zakladniho a aplikovaného
vyzkumu v oblasti forenzni entomologie. Tato studie také navazuje na pfedchozi magisterskou praci,
kterd byla zamérena na Celed bzucivkovité (Calliphoridae), a uplatfiuje obdobné schéma, tj. na
reprezentativnim vzorku prozkoumat moznosti molekularnich markert pro druhovou identifikaci i
populacné-genetickou analyzu. V tomto projektu byly zahrnuty vSechny druhy z ¢eledi Sarcophagidae
vyskytujici se b&Zné na tizemi CR. Obdobné jako v pFedchozi praci se Nicole zaméFila na markery
sekvenacni, a pokud mozno ,univerzalni”, tedy pouzitelné u vSech druhi masarek bez velkych tprav.
Nicole musela na Uvod na zakladé literatury porovnat a vybrat vhodné lokusy. To zahrnovalo i ovérovani
pouzitelnosti publikovanych primer(, a to nalezenim homolognich gent v genomu referenc¢niho druhu
Sarcophaga bullata. Dale pak nasledovala klasicka PCR amplifikace a sekvenovani, véetné pfipadného
klonovani. Ve finalni fazi pak byly ziskané sekvence podrobeny biostatistické analyze, zahrnuji Skalu
postupl od Uprav chromatogramd, pres zkoumani populacné genetickych aspektl az po predikci

sekundarnich struktur fragmentu ITS.

Nicole na svém projektu zacala pracovat jiz na zacatku 2. ro¢niku, a velmi rychle si osvojila
vSechna potfebné metody. Trpélivé provadéla optimalizaci PCR podminek pro jednotlivé lokusy, coz
bylo nezbytnou podminkou pro dalsi préaci. BohuzZel vSak rozsah studie negativné ovlivnila
epidemiologicka situace — zejména co se tykd mnozstvi erstvé odebranych vzork, z nichz byla PCR
amplifikace Uspésnéjsi. PGvodné planované terénni sbéry vsak nemohly byt vzhledem k opatfenim
realizovany, coz vedlo i ke skromnéjsim vysledklm v poctu ziskanych lokusl. Na druhou stranu toto
omezeni mélo i velmi pozitivni stranku ohledné analyzy fragmentu ITS, kdy se Nicole misto
nerealizovatelného skrininku vnitrodruhové variability zaméfila na zajimavou vlastnost tohoto lokusu

tvorit specifické sekundarni struktury. Ty byly zatim prozkoumany jen u velmi omezeného poctu



hmyzich druh(, ackoliv se jevi rovnéz jako druhové specifické a mohou byt inkorporovany do

klastrovacich analyz.

Nicole pracovala po celou dobu velice peclivé a samostatné, a byla i cennym pomocnikem pfi
zaucovani novych ¢lenl naseho laboratorniho tymu. Ve své studii ziskala fadu originalnich dat a
poznatkd, které jsou dobrym podkladem pro dalsi vyzkum. Ackoliv by se dalo predpokladat, Ze masarky
jsou velmi pohyblivé a pevna populacni struktura by byla spis pfekvapenim, Nicoliny analyzy s pouzitim
COl poukazuji na moznost fylogeografického usporadani, které by i ve forenzni praxi mohlo byt
vyznamné. Rovnéz vysledky ohledné ITS jsou velmi slibné; doposud byl tento marker pouzit u Celedi
Sarcophagidae jen pro druhovou identifikaci metodou PCR-RFLP a jeho sekundarni struktura ve
fylogenetickém kontextu u Celedi Simuliidae. Nicoliny vysledky vSak naznacuji, Ze by se v prvnim
pripadé dala pouzit délkova variabilita i bez restrik¢nich enzym(. Fragment ITSI by pak mohl byt pouzit
i pro skrinink variability vnitrodruhové, stejné jako zahrnuti sekundarnich struktur do dalSich analyz.

PfedloZzena studie splfiuje pozadavky kladené na bakalarské prace, a proto ji k obhajobé

doporucdyji.
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