Posudek na magisterskou diplomovou préaci Bc. Veroniky Zanové
Sledovani proménlivosti diverzity myxozoi na toku reky Malse analyzou
environmentdilni DNA

Jak uz jsme slyseli béhem obhajoby, v predkladané praci o standardnim ¢lenénim i
odpovidajicim rozsahu se autorka pokusila popsat diverzitu rybomorek podél toku reky
Malse pomoci metabarkodovani V4 variabilni domény malé ribozomalni podjednotky
s vyuzitim vysokokapacitniho sekvenovani technologii lllumina. Ackoliv je tato metodika jiz
néjakou dobu Uspésné pouzivana pro celou fadu uceld a v poslednim desetileti dramaticky
zménila nasi predstavu o druhové rozmanitosti prokaryot a prvokd, jedna se o jednu
z prlkopnickych praci v ramci této skupiny parazitd, a za to je tfeba feSitelku a skolitele
pochvdlit. Prace je psana povétsinou velmi ¢tivou, vécnou a srozumitelnou ¢estinou. Spise
néz preklepy obcas zarazi neobratna spojeni ¢i anglismy (napt. nukledrni DNA str. 9), ale az
do Diskuze se vyskytuji jen vyjimecné.

Uvod je pomérné obsazny a ¢tivou formou seznamuje Etenare jak s biologii rybomorek,
tak s konceptem environmentdlni DNA a amplikonového sekvenovani. Cile jsou formulované
trochu nestastné. Podle mé cile 1 aZ 3 popisuji v zadsadé totéz, akorat trochu jinymi slovy.
Metodika je také pomérné obsaznd, pouze v nékterych pripadech mi chybi zdGvodnéni
nastaveni urcitych parametrQ (pro€ byla pouzZita hranice 97% pro tvorbu OTU?, proc¢ byly
pouze sekvence s ¢etnosti 20 a vice pouzity pro fylogenetické analyzy?, 4. otdzka nize). Na
druhou stranu velmi kladné hodnotim prehledna schémata (Obr. 4. a 5.) shrnujici pouzité
metodické postupy.

Vysledky jsou pomérné podrobné a misty dost neprehledné (kapitoly 5.3 a 5.4.3). Na
druhou stranu, chvalim za fylogenetické stromy (obr. 8 az 10), které jsou témér v publikacni
kvalité, coZ u diplomovych praci byva spisSe vyjimkou. V kapitole 5.4.5. se autorka pokusila
statisticky vyhodnotit rozdily v biodiverzité rybomorek mezi hornim a dolnim tokem MalSe
pomoci alfa statistik. Je zminéno zamitnuti ¢i nezamitnuti nulovych hypotéz, avsak jejich
definice chybi (a mély by byt zminény i v cilech prace). Taky myslim, Ze zajimavéjsi by asi byly
beta statistiky.

Diskuze se mi svych charakterem a dislednosti docela libila. Autorka ukazala jak
schopnost pracovat s literaturou, tak ochotu premyslet o moznych pficinach pozorovanych
vysledk(. Dojem trochu kazi narUstajici pocet neobratnych, vagnich nebo nékde i
protirecicich si vyrazl. Asi nema cenu je tady uvadét, ale rad poskytnu okomentovanou pdf
verzi. Hlavni vysledky jsou struéné a vystizné shrnuty ve Ctyrech bodech v zavérecné kapitole
Zavéry.

Kromé nékterych vyse zminénych drobnosti bych pfi obhajobé rad slySel odpovéd na
nasledujici otazky:

1. Existuje alternativni metoda pro tvorbu OTU. Jaké jsou jeji vyhody a nevyhody pfi
porovnani se shlukovanim na zakladé podobnosti?

2. Zkousela autorka alternativni prah podobnosti pro tvorbu OTU?

3. Pro¢ nebyly zaroven vytvoreny ASV a vysledky porovnany s OTU?



4. Jaky program byl pouZit pro tvorbu alignmentu? Byl alignment krdcen pouze na V4
doménu, nebo byly jiz dostupné sekvence ponechany v pivodni délce? Jaka byla vlastné
celkova délka matice?

5. str. 29 Autorka zminuje jedno OTU shodné s druhem popsanym z kapra? Jedna se o
sekvenci z horniho toku? Pokud ano, jak si to autorka vysvétluje?

6. Je diverzita rybomorek ve studovanych vzorcich saturovana? Tzn. doslo by pfi vétsi
hloubce sekvenovani k nardstu OTU?

7. Na str. 47 mé zaujalo tvrzeni: 98 % ziskanych OTUs se neshodovalo s Zadnymi dfive
popsanymi sekvencemi. Mohla by to autorka bliZze rozvést? Znamena to, Ze jde o nové druhy?

| kdyZz mam k predkladané praci dil¢i vyhrady, je uréité kvalitni a zasluhuje si byt Uspésné
obhajena. Mnoistvi prezentované prace, zplUsob prezentace a interpretace vysledkd je urcité
na nadprimérné urovni, a pokud nedojde k néjaké katastrofé béhem obhajoby, klonim se
k nejvyssimu hodnoceni.

V Ceskych Budé&jovicich 19. 5. 2023 Ale§ Horak



