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Posudek Skolitele

na bakalafskou diplomovou praci Sarky Hajdémanové
Geneticka variabilita populaci posvatky Diura bicaudata (Plecoptera) z horskych oblasti

Téma bakalarské prace Sarky Hajdmanové vychazi ze spoluprace tymu populaéni a evoluéni
genetiky laboratofe EPN na EntU BC AVCR, VUVH a CHKO Beskydy. Uvedend chranénd oblast je
nejvétsi chranénou krajinnou oblasti v Cesku, a v poslednich letech se nar(stajici pocet navitévnik
za€ina negativné projevovat na jejim ekosytému. Podstatou SirSiho projektu je proto zhodnotit
aktudlni stav biodiverzity horskych a podhorskych vodnich biotopt na pfikladu vybranych skupin
Zivocich(l. V pripadé nalezeni konfliktnich bod( ve vztahu k antropogennim aktivitam pak vysledky
zapracovat do managementu krajiny v zajmu zachovani pfirozeného prostredi.

Konkrétnim Ukolem pro Sarku bylo zmapovani genetické variability vybraného zastupce
vodniho hmyzu v zdjmové oblasti Moravskoslezské Beskydy. Jako modelovy organismus byla
vybrdna posvatka Diura bicaudata, kterd jednak slouzi jako bioindikator kvality Cistoty vod, jednak
je i zajimavym organismem z hlediska sledovani migrace. Schopnost Sifeni organismu je totiz
dilezitym predpokladem pro osidlovani novych biotopl nebo rekolonizaci biotopl obnovenych.
Vzhledem k uvedenym vlastnostem se studium posvatek z hlediska jejich populacni genetiky a
taxonomie pomoci molekuldrnich marker( slibné rozviji. Nejpouzivanéjsim lokusem pro tyto studie
je fragment COI (standardni pro ,DNA barcoding”), ktery umoziuje v tomto hmyzim fadu nejen
druhovou identifikaci, ale i poznani fylogeografickych vzorc(.

Sarka tedy v Uvodni fazi zacala pracovat stimto standardnim markerem, oviem pro
populacni genetiku bylo nutné pridat i markery dalsi. Na zdkladé literatury tak byla vybrana fada
dalSich lokusu jak z mitochondridlniho, tak i jaderného genomu. Jejich testovani (PCR amplifikace a
sekvenovani) vedlo ke zuzeni na nékolik kandidatnich lokus(; pfedbézna analyza jejich variability
nakonec vedla k vybéru fragmentu 16S, ktery byl stejné jako COI/ sekvenovan z celého souboru
vzorkd.

Sarka v pribéhu svého projektu pracovala velmi usilovné, takze rychle zvladla nejen praci
s literaturou, ale i vSechny potfebné experimentdlni metody (DNA izolace, PCR amplifikace,
klonovani, sekvenovani, bioinformaticka a biostatistickd analyza dat). Predbézné vysledky byly
prezentovany formou posteru na mezinarodni konferenci a ve findle Sarka ziskala dostate¢né
mnozstvi originalnich dat, ktera jsou cennym voditkem pro dalsi praci. Podafilo se ji prokazat, Zze u
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vybraného modelu jde o jeden druh, jehoZz migracni schopnost je dostacujici pro zachovani
genetické variability druhu i v pfipadé naruseni jejich biotop(.

Sarka prokazala, 7e dokaie pracovat peclivé a samostatné, a je nepochybné, e po
dopracovani detail(i bude mozno jeji studii publikovat. PfedloZena studie splfiuje vSechny pozadavky
kladené na bakalarské prace, a proto ji k obhajobé doporucuji.
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