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Hodnoceni diplomové prace

PredloZena DP vyuzZiva metod molekularni cytogenetiky u motyla skvrnopasnika liskového, ktery vykazuje
variabilitu v pfitomnosti sex chromatinu a chromozomu W. Studentka na 47 stranach textu prokazala
schopnost pracovat v laboratofria osvojit si netrividlni metody molekularni biologie a cytogenetiky véetné
klonovani fragmenta DNA.

Kapitola Uvod predstavuje zékladni témata relevantni pro DP: Chromozomalni uréeni pohlavi obecné a u
motyld, Evoluce pohlavnich chromozomu, Pohlavni chromozomy u motyll, Sex chromatin, Repetitivni
DNA v genomu motyla a Velikost motyliho genomu. V zavéru popisuje druh, kterému se prace vénuje.

Kapitola Cile prace strucné uvadi kontext zadané prace a definuje jasné vymezené cile, kterymi bylo 1.)
identifikovat typy chromozomu W v ramci ,,rodin motyli” pomoci CGH; 2.) mapovat mikrosatelit miSAT-
03 u rodin s novym typem W; a 3.) lokalizovat kandidatni sekvence sateliti pomoci FISH.

V kapitole Material a metody studentka detailné popisuje viechny laboratorni metody, které ve své praci
vyuziva. Zde je patrné, Zze DP byla vhodné zadana, Ze zapada do Sirokého tématu reSeného laboratofri
Skolitelky a Ze reSi zajimavé otazky v dané problematice. Diky tomu méla studentka vybornou pfileZitost
naucit se komplexni workflow laboratornich metod. Této prileZitosti se studentka chopila a zda se, Ze ji
vyuZila na maximum (Slo o izolaci DNA a pfipravu chromozomovych (meiotickych i mitotickych) preparatu
z ruznych tkani housenek, tfi typy PCR, gelovou elektroforézu, klonovani, CGH, FISH a stanoveni velikosti
genomu pomoci prutokové cytometrie).

Kapitola Vysledky detailné popisuje vystupy jednotlivych krokl analyz (FISH, CGH a FC) a zahrnuje 1 ¢b
obrazek ruznych typu sex chromatinu spolu se ¢tyfmi tabulemi vysledku z fluorescencniho mikroskopu.
Jednotlivé kapitoly na sebe logicky navazuiji.

Prvni ¢ast kapitoly Diskuze spiSe pouze opakuje vysledky. AZ dalsi odstavce lze povaZovat za diskusi
vysledka.

Zavér shrnuje vysledky, konstatuje splnéni cila prace, sc¢imz lze souhlasit a nastinuje budouci smér
vyzkumu. Konkrétné studentka shrnuje, Ze na zakladé CGH se samci a samici gDNA a identifikace
heterochromatinovych bloku u s. liskového zaznamenala 5 typtu chromozomu W, pficemz 2 z nich objevila
pro védu. Mapovani miSAT-03 prokazalo odlisné slozeni typu W-1 a W-4, ¢imzZ opodstatnuje zavedeni
nového typu W-4. Dale ukazala vnitrodruhové rozdily ve velikosti genomu (az 23 %) studovaného druhu.

DP cituje 68 referenci, které jsou vesmés v angli¢tiné (krom VSKP svych kolegyn v CJ). Pouzita literatura
zahrnuje jak starsi klasicka dila, tak nejnovéjsi publikace v oboru. Pokud mohu posoudit, literatura je



vhodné zvolena a zpracovana. V seznamu literatury je pouze malé mnozstvi formalnich nedostatka (napf.
chybéjici nazev casopisu, nejednotnosti stylu citaci, atd.).

Text prace je ponékud zanedban s nebyvalym mnozstvim preklepl, nejednotnosti, jazykovych chyb a
stylistickych nedostatku. To vSe pfipisuji skutecnosti, Ze studentka nema ceStina jako rodny jazyk. Na
druhou stranu pouhé zapnuti jazykové kontroly v programu MS Word by vétsinu chyb odhalilo a ucinilo
text lépe srozumitelnym.

Obrazky FISH a CGH experimentl a jejich zpracovani dosahuji publikacni kvality, stejné jako hlavni
vysledek této prace, kterym je identifikace dvou novych typt chromozomu W z hlediska ne/pfitomnosti
heterochromatinizovanych blokd (W-4 a W-5). Studentka participovala jako spoluautorka na publikaci
Hejnickova et al., 2021.

Diplomova prace obsahuje vyrazné vice preklept a jazykowch chyb, nez je bézné i u VSKP odevzdavanych
na posledni chvili. V navrhované znamce v3ak prihlizim k okolnostem, za jakych prace vznikala.

Dotazy k diplomové praci

V sekci 3.8. o CGH uvadite, Ze , celogenomové sondy byly prehybridizovany pfi 37°C po dobu 1,5 hodiny,
aby doslo k renaturaci nejpocetnéjsich sekvenci”. Nemohl tento krok ovlivnit miru hybridizace Vami
sledovanych sekvenci, které patrné také patfi k bohaté zastoupenym v genomu skvrnopasnika?

Mohla byste vysvétlit, jaky mechanismus k pfednostni renaturaci repetic vede?

Zavérecné hodnoceni a navrzena klasifikace

Diplomova prace je pres cetné nedostatky v textu na takové urovni, Ze ji mohu doporucit k obhajobé a
navrhuji znamku 2.

V Cesky Budéjovicich dne 15.5.2023



