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Posudek skolitele

na bakalarskou praci Hany Touskové

Aplikace molekularnich markera EPIC pro studium genetické variability entomopatogennich
hlistic rodu Steinernema (Steinernematidae)

PfedloZend prace svym tématem vychazi z dlouhodobého vyzkumného sméru laboratore
entomopatogennich hlistovek ENTU BC AV CR, a to nalezeni vhodnych markertl u
entomopatogennich hlistovek pro nizsi taxonomické urovné. Tyto hlistovky jsou predmétem studia
z dlvodu jejich vyuzivani jako tzv. biopesticid(, tedy k likvidaci skiidct na hospodarskych plodinach.
Dosavadni studie se vSak zaméruji hlavné na jejich ekologii, fyziologii, pfipadné taxonomii na vyssi
urovni, ale prace zabyvajici se detekci moznych kryptickych druh(i nebo populaéni genetikou jsou
stdle jen sporadické. Je to pravdépodobné zejména z toho divodu, Ze hlistovky jsou velmi malé
organismy, s nimiz se proto pracuje velmi obtizné — mnoZstvi DNA ziskané z jednotlivct je minimalni,
a opakovani experimentl je tedy znacné limitovano. Rod Steinernema je sice z hlediska molekularni
biologie studovan; bylo publikovano jiz 7 genom( a fada transkriptomi, nejsou vsak dobre
zeditovany, takze pro dalsi vyzkum tvofi opravdu jen velmi hruby zaklad.

V nasi laboratofi jsme jiz vyzkousSeli popularni mikrosatelity i sekvenovani vytipovanych
gend, ale vysledky byly vzdy jen dil¢i a ne aplikovatelné plosné. Hancina prace je tedy opét pilotnim
projektem se zamérenim na dalsi skupinu marker( — EPIC (exon-primed-intron-crossing). Ackoliv
jsou tyto markery u jinych organism( Uspésné pouZivany jiz asi dvacet let, u hlistovek jesté
aplikovany nebyly. Hanka se do tohoto ukolu pustila s velkym nasazenim, i kdyzZ to vyZzadovalo velké
mnozstvi prace jak s databazemi, tak posléze i asové velmi ndrocné optimalizace PCR profil( pro
jednotlivé markery. Kromé nékolika standardnich gen( duleZitych pro porovndvani genetické
variability tak otestovala 10 markeru EPIC, navrzenych de novo podle udaju z literatury a na zakladé
homolognich gen( z genovych databazi. Hanka si tak v prlbéhu prace osvojila vSechny potrebné
znalosti i dovednosti, at uz slo o zakladni molekularni metody, tak i praci heuristickou s databazemi
a nasledné bioinformatickou i biostatistickou analyzou. Analyzovala celkem soubor 160 jedincl
reprezentujicich 23 druh Steinernematid a 20 populaci S. affine, a ziskala velké mnozstvi origindlnich dat,
na kterych bude vyzkum dale stavét.

Velkou motivaci béhem projektu byla jisté i skute¢nost, Zze predbéziné vysledky zverejnéné
na mezinarodni konferenci ve formé posteru a ,flash” prezentace mély velky ohlas. S pokracujici
praci zacina byt zfejmé, Ze tento typ marker( bude skutecné pfinosny — jednak jiz ted' je naznacena
mozna existence dvou kryptickych druhl vramci skupiny Steinernema affine, jednak pouziti
konkatenovanych EPIC marker(i jako multilokusovych haplotypl rovnéZ umoZnuje zpresnéni
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fylogenetickych vztah( vramci celého rodu. | kdyZ se zatim nejevi variabilita dostate¢nd pro
populaéni genetiku, Uspésné ziskand data pro rod Oscheius svédc¢i o neméné duleZité moZnosti
pouziti vybranych EPIC marker( napf¥ic¢ druhy.

Hanka prokdzala, Ze dokaze pracovat peclivé a samostatné, a podafilo se ji ziskat velké
mnozstvi origindlnich dat, kterd vytvari solidni zaklad pro pfipravovanou publikaci. Predlozend
studie spliiuje pozadavky kladené na bakalarské prace, a proto ji k obhajobé doporucuji.

V Ceskych Budé&jovicich 16. kvétna 2023.
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