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»Molekularni charakteristika vybranych vzacnych nadorovychonemocnéni

PfedloZena prdace se zabyvd molekuldrnimi charakteristikami vzadcnych nador slinnych Zlaz,
které se vyznacuji variabilnim histologickym nalezem komplikujicim jejich diagnostiku. Prace
je standardné ¢lenéna. Uvod v prvni kapitole velmi struéné seznamuje tenafe s nadory a
jejich rozdélenim na benigni a maligni. Tato ¢ast by jisté mohla byt zpracovana detailngji

s dlirazem na proces kancerogeneze a molekuldrni mechanismy, které k ni vedou. Druha
kapitola je vénovana nadorim slinnych Zlaz, jejich incidenci, diagnostice a vyznamnym
chromozomalnim prestavbam, které mohou byt pouzity k jejich klasifikaci. Posledni kapitola
Uvodu je v&novana pouZitym molekuldrnim metoddm. Text neni moc informativni, protoze
se omezuje jen na zakladni principy. Uvital bych vice informaci napf. o pouzivanych , break

apart” sondach nebo o soupravach pro pfipravu sekvenacnich knihoven.

Motivace prdce je presto jasnd. Jejim cilem je pomoci molekuldrnich metod identifikovat

fuzni transkripty charakteristické pro vybrané nadory slinnych Zlaz.

Kapitola Material a metody je psana spiSe formou protokol(, které jsou misty velmi detailni
(napf. fedéni roztokl). VétsSina metod byla provadéna pomoci komercnich souprav a tak by
bylo mozné metody zestrucnit odkazem na manual vyrobce. Izolace RNA byla provadéna
pomoci robota, pfiprava knihoven pak pomoci soupravy s lyofilizovanymi reakénimi smésmi.
Z textu vsak neni jasné sloZeni hybridizacni smési pouzité pfi fluorescencni in situ hybridizaci
(FISH) a zda byly pouzité hybridizac¢ni sondy komeréné dostupné nebo byly navrzeny
specificky pro tuto praci. Také neni jasné, na jaké geny cili komercni soupravy pouZité pro

pfipravu sekvenacnich knihoven a detaily zpracovani ziskanych sekvenacnich dat.

Vysledky jsou zpracovany v tabulce a popsany v textu. Autor nalezl fuzni transkripty

v sekvenacnich datech u 109 ze 135 vysetfenych vzorkd. Tti z nich dosud nebyly popsané a
jsou doloZzeny schématy, anotovanymi zamapovanymi sekvencemi a vysledky FISH. BohuzZel
chybi detailné;jsi popis téchto vysledkl v textu. Diskuse je bezesporu nejzdafilejsi ¢asti prace.
Autor pro jednotlivé nadory shrnuje prestavby, které jsou pro né charakteristické, zahrnuté
geny, jejich funkci a predpokladany molekularni mechanismus, kterym fazni geny pfispivaji
ke vzniku malignity. Zavér shrnuje hlavni poznatky prace. Lze konstatovat, Ze autor splinil

vytyceny cil.



Celkové se mi prace libi, i kdyz jeji kvalitu snizuje formalni stranka. Obrazky jsou v anglictiné
Casto s nedostate¢nym popiskem, prace obsahuje velké mnoZstvi preklept, anglickych slov a
Zargonu (napf. ,rearanz”). Prace vsak s prehledem spliuje pozadavky kladené na kvalifikacni

prace na PrF JU a ja ji doporucuji k obhajobé, ke které mam nasledujici otazky:

1. V Diskuzi se uvadi: ,V pribéhu pfipravy bakalarské prace bylo pomoci NGS nalezeno v
nasi laboratoti zna¢né mnozstvi genovych aberaci v nadorech slinnych zlaz.” Jaky byl
tedy vlastni podil autora na prezentované laboratorni praci a vysledcich?

2. Jaké bylo slozeni hybridizacni smési pouzité pfi FISH?

3. Byly poutzité , break apart” sondy komeréné dostupné nebo byly navrzeny specificky
pro tuto praci? Jak dlouhé a v jaké vzdalenosti od sebe jsou navrhovany?

4. Proc se pouziva k urceni pozitivnich vzorku po FISH ,cut off“ hodnota a neprovadi se
statistické srovnani s negativni kontrolou?

5. Na jaké geny cili komercni soupravy pouzité pro pfipravu sekvenacnich knihoven.

6. Jaké kroky zahrnovala bioinformaticka analyza dat?
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