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Komentai oponenta

Souhrnem lze fict, Ze bakalafska prace pana LukaSe Martinka (déale jen BP) je vyborna
na vSech trovnich, kromé& typografické, ktera trpi n€kolika malo nedostatky. BP ma jasné
a pomé&rneé ambiciézné stanovené cile, tj. identifikovat a charakterizovat telomerovou sekvenci
pavouki. Genomy s linedrnim uspofadanim fes$i problémy svych konc riznymi zpusoby,
napriklad kovalentné uzavienymi smyckami, koncové navazanymi proteiny, amplifikaci ruznych
repetic, transferem v prubéhu reverzni transkripce atd. ObnaZené konce dvoufetézcové
i jednofetézcové DNA jsou substratem pro fadu enzymi véetné€ termindlni transferizy, ktera
pfidava deoxynukleotidy na hydroxylovany 3° konec bez templéatu a déva tak vzniknout ndhodné
sekvenci. Ze viech moZnych zplsobt, které mohou na pfirozenych koncich DNA v genomech
eukaryot fungovat, drtivé pievazuje udrzovani pomoci telomerdzy, coz ovsem nevylucuje,
ze obcas se prosadily alternativni mechanizmy. V soucasnosti vime o vyjimkéach u dvoukfidlého
hmyzu, kvasinek a jinych houbovych organizmu, které pfeZivaji ztratu telomerazy a bohuzel také
u nékterych typl nadorti. Pan Martinek byl postaven pied otdzku, co tvoii telomerovou DNA
u taxonu, ktery je v tomto ohledu zemé nezndmad, u pavouku.




Cenim si toho, Zze se pan Martinek v projektu své BP drzel hypotézy, Ze telomerova
sekvence pavoukil je repetitivni element s uréitymi vlastnostmi, jako je uspofadani ¢i délka
jednotky, a podle toho volil jasnou strategii, jak ji v genomovych datech vytipovat. Jinymi slovy,
neztratil se ve velkém vyétu dalSich moznosti a neskakal chaoticky od jednoho k druhému.
Misto toho systematicky vylucoval hypotetické kandidaty podle logické uspornosti na zdkladé
vyhodnocovani dostupnych dat a vlastnich vysledki. Vysledkem tohoto snazeni, bohuzel, zatim
neni identifikace konkrétni telomerové sekvence pavouku, ale to nesnizuje hodnotu této BP.
Jsem pomérne pevné piesvédcen, ze ve svych vysledcich telomerovou sekvenci nékterého z druht
pan Martinek vidél a Cetl, jenom zatim nemame dostatek informaci, abychom ji jako takovou
rozeznali. Kvalitu odvedené prace doklada ptipad odhaleni $patné anotovanych genomovych dat
ve vefejné dostupné databazi a objeveni sekvence ¢melaka Bombus hortorum.

Jediné vady na krase této BP jsou formdlniho charakteru, slabsi typografie, pfesnéji
feceno, nevhodné zalamovani fadkt a jednopismenné piedlozky a spojky na jejich koncich.
Z dalsich bych upozornil jest¢ na 1) zbytetné pouZivani predpon u sloves ciziho puvodu
nafragmentovat, naamplifikovat, vyoptimalizovat, vyizolovat, osekvenovat, namapovat,
nahybridizovat, nasyntetizovat; 2) redundance typu neosekvenovana sekvence, vysokomolekularni
DNA molekula, fixovany ve fixazi; 3) nespravny slovosled typu DNA molekula, in silico analyza,
BUSCO geny, in silico odhadnout; 4) nespravné odsazeni jednotek za hodnotou, napt. 25% misto
25 %

V zavéru si dovolim shrnout, Ze zminéné kosmetické vady nesnizuji hodnotu BP pana
Luké3e Martinka, kterou doporucuji k obhajobé a véfim, Ze jiz brzy ho budu pravem oslovovat
»pane bakalafi®,

Otazky k obhajobé a naméty do diskuze:

1. Prezivaji pavouci teplotu -21 °C, které jsou vystaveni po dobu 10 minut?
2. Jaké koncentrace KCl byla pouZita pro hypotonizaci?

3. Muzete, prosim, blize specifikovat artefakty zptisobené DAPI, o kterych mluvite na strané
30?

4. Je moZné, Ze zvolend metoda nedenatura¢ni FISH a typ sondy (tj. oligonukleotidova,
piimo znacena) nejsou vhodné pro detekci AT-bohatych sekvenci, napf. (A)3s, (AT)2o,
(TATGTA)MN, (TTTGTA)I?

5. Ovéfoval jste pfitomnost genu pro proteinovou podjednotku telomerazy (TERT)
v testovanych genomech?

Praci

doporutuji k obhajobg

O nedoporucuji k obhajobé

Navrhuji hodnoceni
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