Vyzkumny tstav Sekretariat:

veterinarniho lékarstvi, v. v. i., +420 5 3333 2501
VYZKUMNY USTAV Veterinary Research Institute
VETERINARNIHO Hudcova 296/70 Operator:
LEKARSTVI, v. v. i. 621 00 Brno +420 5 3333 1111
vri@vri.cz WWW.Vri.cz

Posudek oponenta diplomové prace

Autor prace: Bc. Jan Kamis

Nazev prace: Hlodavci jako rezervoar hantavir(

V predloZené diplomové préci se Bc. Jan Kamis$ zabyvd molekuldrni detekci hantavir( u volné
Fijicich hlodavcd v Ceské republice. Po formalni strance je prace jasné a prehledné
strukturovand a splfiuje béznou formu (Titulni strana, Podékovani, Obsah, Uvod, Cile préce,
Metodika, Vysledky, Diskuze, Zavér a Literatura).

Autor v Uvodu této prace podava uceleny prehled o hantavirech se zaméfenim na historii
jejich objevu, taxonomii, charakteristiku genomu, geografické rozsiteni, spektrum
hostitell/rezervoar(, epidemiologii, klinické charakteristiky onemocnéni a mozZnosti terapie.
Oceriuji popis situace vyskytu hantavir(i u hlodavctl a v populaci v Ceské republice. Cile prace
jsou jasné definované. Vlastni prace je rozdélena do nékolika ¢asti, které jasné kopiruji
stanovené cile — od popisu odchytu zvifat, homogenizace vybranych organt, izolace RNA,
prepisu do komplementarni DNA, provedeni PCR, prace se sekvencemi, tvorba
fylogenetickych strom(. Ziskané vysledky jsou sepsany v logické posloupnosti a
srozumitelné, v nasledujici kapitole jsou vysledky diskutovany. Pro sepsani této prace vyuzil
student 13 stran literarnich zdroj(, které odpovidaji citacim v textu. Po grafické strance
obsahuje text 9 obrazki a 7 tabulek, které jsou dobre vysvétlené, ale priklanéla bych se

k vétsim formatam obrazkl pro lepsi Citelnost. Po jazykové strance je prace napsana dobre.

Jediné vyhrady bych méla k vétsimu mnozZstvi prekleptd a pravopisnych chyb, nékteré véty
byly az moc ,,strojové” prekladané, obsahovaly i velké mnozZstvi cizich/odbornych vyraz(, kdy
si myslim, Ze je slo jednoduse nahradit ¢eskymi terminy. Dal$i mé poznamky/dotazy jsem
pripojila k posudku nize.

Ziskané vysledky jsou zajimavé a pfinosné, a vérim, Ze se daji vyuZit k tvorbé publikace ¢i
k nadvrhu projektu. | proto k praci nemam zadné vétsi vyhrady a doporucuiji ji k obhajobé.

Dne 9.5. 2022, v Brné,

Mgr. Petra Strakova, PhD
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Dotazy a pripominky:

1) Hned v obsahu (bod 1.2.3) uvadite ,,dalsi hostitelé jako rezervoary hantavir(i“, déle
v textu pfimo termin rezervodrovy hostitel. Mohl byste uvést, jaky je rozdil
v terminologii hostitel/rezervoar obecné a u hantavirti? Jak je to v pfipadé spill-
over infekce?

2) Nastr. 2 je podle mé nevhodna formulace ohledné diagnostiky hantavirl a jejich
vyskytu/objevu/popisu — v CR se hantaviry taky béZné netestuji, pouze v pripadé
néjakych suspektnich pfipadd; mozna by bylo lepsi uvést pfimo néjaké stale ne dobre
prozkoumané oblasti napf. Afriku/Austrdlii, a volila bych spiSe testovani hlodavcd,
nez pfimo diagnostiku hantavirovych infekci u lidi.

3) V podkapitole 1.2.3 (Dalsi hostitelé...) bych urcité vice rozepsala nové popsané
hantaviry u netopyr(, protoZe to je v soucasné dobé ,hot topic”. Dékuji za citaci, ale
myslim si, Ze vycet netopyfich hantavir(i je mnohem vétsi a z hlediska geografického
rozsifeni i zajimavéjsi a pestrejsi.

4) V kapitole 1.1.4 Detekce hantavirl se Vam asi vloudila navic véta (v zavorce). Hned
v navazujici vété bych moc neddvala do souvislosti detekci hantavirové RNA a tvorbu
specifickych protilatek (vétsinou se takto diagnostikuje akutni infekce/na tvorbu
protilatek télo potiebuje néjaky cas).

5) Kdyz uz jste v textu zminil terapii hantavirovych infekci (ktera je problematicka), jak je
na tom prevence? Co byste doporucil? Existuje vakcina? Co vyuziti rekonvalescentni
plazmy pfi |é6¢bé?

6) V casti Metodika velmi vyzdvihuji vybér lokalit, protoze se tim urcité velmi zvysila
$ance na pozitivni zachyt hantavir(l u odchycenych hlodavcl. Taktéz urbanni oblasti
jsou skvélé praveé z toho divodu, Ze se jedna o rizikové oblasti vzhledem k mnozstvi
lidi a expozici infikovanych hlodavc(. (zajimavost: jesté jsem se nesetkala s vyrazem
»Zzivochytné pasti“, jen s vyrazem Zivolovné pasti; taktéz jsem si musela vyhledat, co
znamena slovo ,vnadit” — napf. ve vété ,,....pasti byly vnazeny..”)

7) PfFivyCtu molekuldarnich metod jsem se chtéla zeptat, jaky byl zamér ndvrhu
vlastnich primerti pro M segment? TULV se bézné testuje s primery pro S segment
(Essbauer et al. 2004). Omlouvam se, ale cely tento odstavec je pro mé trochu
chaoticky. Véta , Vybér primer( byl zaloZzen na vysledcich sekvenace nested-PCR
produktu L segmentu” je dost zavadéjici — primery pro M segment jste asi
nenavrhoval z ¢astecné sekvence L segmentu. Rozumim tomu tak, Ze kdyz Vam vysel
produkt v nested PCR pro L segment, urcil jste ho jako Dobravu, tak pak dle
alignmentu rGznych sekvenci pro M segment hantaviru Dobrava jste tvofil primery?
Obdobné se zachytem TULV. Primery jste navrhoval dle aligmentu M segment( TULV.
Dale se v textu (vysledky, fylogenetické analyzy) zminujete o pokusech ziskani
sekvenci M segmentu u SWSV a ASIV), bohuzel o téchto ndvrzich v kapitole Metodika
nepiSete. Anebo bylo Vasim cilem udélat néjakou pan-M segment hantavirovou PCR?

8) Velmi ocenuji vyuziti molekuldrnich metod pfi urceni druhu (cyt b), protoze zvlasté u
juvenill je druhové uréeni obtizné. | pres to, Ze vyzkum/odchyt neprobihal na
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vybranych lokalitach nijak systematicky, pocet odchycenych/vysetfenych jedinci je
dostadujici a jsem vlastné pfrijemné prekvapena vysokym pocétem pozitivnich zvirat.

9) U fylogenetickych stromU bych se asi priklanéla pro vkladani jednoho stromu —jeden
segment a jeden hantavirus (zvlast pro DOBV/TULV/ASIV/SWSV). Je to mnohem
prehlednéjsi. Ve Vasem pripadé — jeden strom ale vSechny hantaviry, se v tom dost
Spatné hledaji sekvence, je to dost neprehledné. | v pocitaci si to musim dost zvétsit,
abych se podivala, které sekvence jste viibec poutzil. | celkové popis téchto vysledku
bych se snaZzila drzet pohromadé — kdyZ mate strom k L segmentu a DOBV, tak popsat
o co se jedna. U vyctu TULV sekvenci Vam chybi v odstavci uvést, o ktery se jedna
segment (predpokladam, Ze L, protoze u DOBV to tak v pfedchozim odstavci mate).
Tady bych prece jen zminila, Ze je Skoda, Ze jste se nevénoval i S segmentu, protoze
pravé u TULV se délaji v literatufe zajimavé studie ohledné shlukovani rGzné linie
TULV s rGznou linii hrabose (napf. https://link.springer.com/article/10.1007/s00705-
016-2762-6), ale tfeba se na to zaméfite pristé, pokud budete v tématu pokracovat.

10) U tkdriového tropismu mé napada jedna otdzka — da se podle nalezu hantaviru
v organu urcit, zda se jedna o infekci akutni, perzistentni? Jsem rada, Ze se dale
v textu zabyvate problematikou kontaminaci napf. pravé béhem pitev. To taktéz
nelze Uplné vyloudit.

11)V diskuzi bych hned na zacatku upozornila na chybu v resersi, u A. flavicollis se vyskytl
genotyp Dobrava (Zelenad et al. 2019).

12)Dlouho jsem premyslela, jak je mozné, Ze se ve Vasi praci vyskytuje tolik spill-over
infekci (neboli vyskyt jiného hantaviru nez by se druhové ocekavalo). Myslim si, Ze se
tyto udalosti stavaji, neberu to jako nic podezielého, mize to byt dano i tim, Ze se
zvitata opravdu nachazela v jednom prostredi. Nevim, jestli se mUzZe napf. stat, ze
v pripadé sklapovacich pasti by jedno zvife , vyZiralo” to druhé (dalsi mozny zpUsob
nakazy). Nesetkavam se s tim tak Casto, ale v nasi publikaci Zelend et al. 2019 taktéz
uvadime SWSV virus u mysic (moje dalsi pozndmka k Vasi resersi, kde uvadite, ze
jedina dostupnad sekvence L segmentu je z publikace Schlegel et al. 2012).

13) Vysledky jsou diskutovany spravné, nicméné mi trochu chybi néjaké srovnani
s okolnimi staty. S kterymi sekvencemi se ty Vase nejvice shlukuji? Vim, Ze by to asi
tuto kapitolu dost rozsifilo, ale je moznd skoda, Ze jste nékde pfimo nerozebiral ty
pozitivni lokality s vyétem pozitivnich druh(. Je hodné tézké se divat na mapku
(kterou bych mozna rozdélila na jednu mapku v kapitole odchyty a pak druhou
mapku v kapitole vysledky, kde bych uvedla i zastoupeni pozitivnich zvirat) a pak
hledat pozitivni jedince v obfi tabulce v Pfiloze.

14) Otézky do diskuze: Kam podle Vs sméfuje vyzkum hantavirl ve svété/v CR? Proé je
dileZité se témito viry zabyvat? Proc je takovy rozdil ve vyskytu/poctu nakazenych
mezi CR a napt. Némeckem (k zamysleni — rGizné druhy hostitelti/rGizné druhy
(genotypy) hantavirti/geografie/diagnostika)? Co podle Vas prispiva k Sifeni
hantaviri v pfirodé (pocasi/potrava/migrace)? Je mozné, Ze by se nékde vyskytl
néjaky novy super patogenni hantavirus (jako se nové objevil covid-19)?
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