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Oponentsky posudek
Diplomova prace: Vnitrodruhova variabilita Cryptosporidium muris

Oponentsky posudek na diplomovou praci Jany Tinavské jsem vypracoval s velkym potéSenim. Prace je
napsand prehledné a jasné a jeji text je velmi dobfe srozumitelny. Prace ma celkovy rozsah 84 stran a
odkazuje na zhruba 170 védeckych studii. V textu jsem nenasel zavazné faktické ¢i formalni chyby, a jen
zanedbatelné mnozstvi preklepd.

Prace se, jak jeji nazev napovida, zabyva vnitrodruhovou variabilitou jednobunéénych organizmi rodu
Cryptosporidium. Kryptosporidie patfi do velké skupiny Apicomplexa, zahrnujici prevdiné obligatni
vnitrobunécné parazity. Diplomova prace se specificky zabyva druhem Cryptosporidium muris, coz je zaludek
infikujici druh, ktery byl doposud povazovan za specificky pro hlodavce. Jana Tinavska studovala izolat ziskany
ze stabilni infekce kocky domaci, u kterého detailné charakterizovala jeho druhovou specificitu, morfologii a
fylogenetickou pozici. Zavérem diplomové prace je zjisténi, Ze koCi¢i izoldt C. muris se geneticky a
morfologicky nelisi od jinych izolatl C. muris, pfestoze vykazuje jasné rozdilnou Zivotni strategii.

Autorka ve své praci vyuZila znaéné mnozstvi metod — svételnou mikroskopii s Fadou specifickych barveni,
elektronovou mikroskopii, sekvenovani a molekularné fylogenetickou analyzu, i infekéni experimenty. Zde je
nutné podotknout, Ze prace s prvoky obecné (a s novymi izolaty obzvlasté), je znacné sloZita a nejistd, a
diplomovou praci tak Ize jiz z tohoto hlediska povaZzovat za velice UspésSnou. Autorka také pfipravila vysoce
kvalitni a ¢istou DNA pro budouci sekvenaci genomu studovaného izolatu. V samotném textu prace se autorka
nejdrive zabyva morfologii oocyst a fylogenetickou analyzou ¢tyr genll. Poté se vénuje analyze pribéhu a
lokalizaci infekce, i vyvojovému cyklu parazita. Diskuze vysledkl je dobfe a prehledné napsand a precizné
shrnuje vysledky provedeného vyzkumu.

Pfedlozend diplomova prace je nespornym védeckym pfinosem pro nasi znalost parazitll z rodu
Cryptosporidium a jeho diverzitu. Autorka tak dle mého ndzoru zcela splnila pozadavky kladené na
diplomovou praci na Prirodovédecké fakulté JihoCeské univerzity, a proto ji s potéSenim doporucuji k
obhajobé s hodnocenim vyborna.
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Otazky a komentare pro autorku:

1. Na strané 12 autorka diskutuje pozici kryptosporidii v rdmci skupiny Apicomplexa a uvadi
hypotetickou pfibuznost kryptosporidii gregarinam. V poslednich cca 4 letech bylo publikovano
nékolik fylogenomickych analyz zahrnujicich gregariny. Potvrdili ¢i naopak spise vyvratily tyto prace
validitu skupinu Cryptogregarina?

2. Nastrané 48, obrdzek 5 je strom zkonstruovany na zékladé genu pro HSP70. Sekvence z C. proliferans
a C. muris Kawabati se zdaji byt identické. neni mozné, ze se jedna se o zaménu/S$patné urceni druhd?

3. Autorka pouZiva pro svou fylogenetickou analyzu nékolik protein kddujicich gen(. V jejim pripadé
spravné pouzivd sekvence DNA. Zajimalo by mé, zda tyto sekvence alignovala na zdakladé
proteinovych sekvenci, které pak zpétné prekladala do DNA, ¢i pfimo alignovala sekvence DNA? A
proc zvolila pravé tento postup? V jakém pripadé by bylo vhodnéjsi pouzit sekvence aminokyselin
pro rekonstrukci fylogeneze?

4. Jaké dalsi kroky by autorka podnikla, méla-li by pokracovat v tomto vyzkumu?



